
ëÌËÊÂÌËÂ ÂÔÓ‰ÛÍÚË‚ÌÓÈ ÒÔÓÒÓ·ÌÓÒÚË ÍÓÓ‚
fl‚ÎflÂÚÒfl Ó‰ÌÓÈ ËÁ „Î‡‚Ì˚ı ÔÓ·ÎÂÏ, ÎËÏËÚËÛ˛-
˘Ëı ‡Á‚ËÚËÂ ÒÓ‚ÂÏÂÌÌÓ„Ó ÏÓÎÓ˜ÌÓ„Ó ÊË‚ÓÚÌÓ-
‚Ó‰ÒÚ‚‡, Í‡Í ‚ êÓÒÒËË, Ú‡Í Ë ‚ ÏËÂ [1]. åÌÓ„Ó˜ËÒ-
ÎÂÌÌ˚Â ËÒÒÎÂ‰Ó‚‡ÌËfl, ‚˚ÔÓÎÌÂÌÌ˚Â Ì‡ ÏÓÎÓ˜ÌÓÏ
Ë ÏflÒÌÓÏ ÒÍÓÚÂ, ÔÓÁ‚ÓÎËÎË Ë‰ÂÌÚËÙËˆËÓ‚‡Ú¸ „Â-
ÌÂÚË˜ÂÒÍËÂ Ë ÌÂ„ÂÌÂÚË˜ÂÒÍËÂ ÔË˜ËÌ˚ ÂÔÓ‰ÛÍ-
ÚË‚Ì˚ı ÔÓÚÂ¸ Ì‡ ‚ÒÂı ̋ Ú‡Ô‡ı: ÓÚ ̋ Ï·ËÓÌ‡Î¸ÌÓÈ
ÒÏÂÚÌÓÒÚË ‰Ó ÔÓÒÎÂÓ‰Ó‚ÓÈ ÒÏÂÚÌÓÒÚË ÚÂÎÂÌÍ‡
ÓÚ ÓÊ‰ÂÌËfl ‰Ó ÓÚ˙ÂÏ‡. Ç˚flÒÌËÎÓÒ¸, ̃ ÚÓ ‚ Ì‡ÒÚÓfl-
˘ÂÂ ‚ÂÏfl ÛıÛ‰¯ÂÌËÂ ‚ÓÒÔÓËÁ‚Ó‰ËÚÂÎ¸Ì˚ı Í‡-
˜ÂÒÚ‚ ‚ÒÂ ˜‡˘Â Ò‚flÁ‡ÌÓ Ò Û‚ÂÎË˜ÂÌËÂÏ „ÂÌÂÚË˜Â-

ÒÍÓ„Ó „ÛÁ‡ ‚ ÔÓÔÛÎflˆËË ÍÛÔÌÓ„Ó Ó„‡ÚÓ„Ó ÒÍÓÚ‡.
ç‡Ë·ÓÎÂÂ ÍÛÔÌ‡fl Ì‡ ÒÂ„Ó‰Ìfl ·‡Á‡ ‰‡ÌÌ˚ı, ÒÓ-
‰ÂÊ‡˘‡fl ËÌÙÓÏ‡ˆË˛ Ó Ì‡ÒÎÂ‰ÒÚ‚ÂÌÌ˚ı ‰ÂÙÂÍ-
Ú‡ı 186 ‚Ë‰Ó‚ ÊË‚ÓÚÌ˚ı, — OMIA ìÌË‚ÂÒËÚÂÚ‡
ëË‰ÌÂfl. ç‡ 13.07.2017 ÓÌ‡ ÒÓ‰ÂÊËÚ ÙÂÌÓÚËÔË-
˜ÂÒÍÓÂ ÓÔËÒ‡ÌËÂ 512 Ì‡ÒÎÂ‰ÒÚ‚ÂÌÌ˚ı ‡ÌÓÏ‡ÎËÈ
ÍÛÔÌÓ„Ó Ó„‡ÚÓ„Ó ÒÍÓÚ‡, ËÁ ÍÓÚÓ˚ı 138 Ì‡ÒÎÂ‰-
ÒÚ‚ÂÌÌ˚ı ‰ÂÙÂÍÚÓ‚ ÓÔËÒ‡ÌÓ Ì‡ ÏÓÎÂÍÛÎflÌÓÏ
ÛÓ‚ÌÂ. 

ç‡ÏË ÔÓ‚Â‰ÂÌ ‡Ì‡ÎËÁ ·‡Á˚ OMIA Ë ÓÔÂ‰ÂÎÂ-
Ì‡ ÏÛÚ‡ˆËfl, Ì‡Ë·ÓÎÂÂ ̃ ‡ÒÚÓ ‚ÒÚÂ˜‡˛˘‡flÒfl Û ÍÛÔ-
ÌÓ„Ó Ó„‡ÚÓ„Ó ÒÍÓÚ‡ ‡È¯ËÒÍÓÈ ÔÓÓ‰˚ (OMIA
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Аннотация. В последнее время регулярно появляются сообщения об открытии мутаций, связанных с ле-
тальными наследственными заболеваниями. Нами проведен анализ базы OMIA и определена мутация,
наиболее часто встречающаяся у крупного рогатого скота айрширской породы (OMIA 001934-9913 Ptosis,
intellectual disability, retarded growth and mortality (PIRM) syndrome in Bos taurus (cattle) Gene: UBE3B). То-
чечная мутация в гене UBE3B (G > A) приводит к нарушению процесса сплайсинга у носителей мутантного
аллеля и синтезу дефектной убиквитин протеин лигазы E3B, что изменяет клеточный гомеостаз  и сопро-
вождается дефектами развития и увеличением эмбриональной смертности и смертности молодняка. По
литературным данным мутация широко распространена в популяциях айрширского скота. 

На основе аллель — специфической полимеразной цепной реакции разработана тест-система, позво-
ляющая с минимальными затратами эффективно выявлять носителей мутации в локусе UBE3B. Апробация
тест-системы показала результаты идентичные, полученным в ООО «Мой Ген» для тех же образцов, мето-
дом секвенирования ПЦР-продукта).

Разработанная тест — система позволила генотипировать быков — производителей (n = 30), интенсивно
используемых или планируемых к использованию в системе искусственного осеменения Краснодарского
края и коров, принадлежащих двум племенным хозяйствам края. Установлено, что среди 30 айрширских
быков — 5 (17%) оказались носителями гаплотипа АН1; среди коров (n = 55), принадлежащих двум пле-
менным заводам по разведению айрширского скота, в среднем, 6% животных — носители гаплотипа АН1.
Поскольку частота встречаемости этой аномалии практически в три раза выше у быков — производителей,
определяющих завтрашний день субпопуляции, следует ожидать увеличение ее частоты встречаемости
у коров в ближайшее время.

Учитывая довольно высокую частоту встречаемости гаплотипа  АН1 целесообразно вести контроль за
его распространением в региональной субпопуляции скота. 

Ключевые слова: айрширский скот, ген UBE3B, гаплотип AH1, PIRM-синдром, аллель — специфическая
ПЦР, тест-система
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001934-9913 Ptosis, intellectual disability, retar-
ded growth and mortality (PIRM) syndrome in
Bos taurus (cattle) Gene: UBE3B). 

îÂÌÓÚËÔË˜ÂÒÍË ÏÛÚ‡ˆËfl ‚ „ÓÏÓÁË„ÓÚÌÓÏ ÒÓ-
ÒÚÓflÌËË ÔÓfl‚ÎflÂÚÒfl ‰ÂÙÂÍÚ‡ÏË ‡Á‚ËÚËfl (ÔÚÓÁ,
Á‡‰ÂÊÍ‡ ÓÒÚ‡, ÛÏÒÚ‚ÂÌÌ‡fl ÓÚÒÚ‡ÎÓÒÚ¸, Ï˚¯Â˜-
Ì‡fl „ËÔÓÚÓÌËfl) Ë Û‚ÂÎË˜ÂÌËÂÏ ÒÏÂÚÌÓÒÚË ÏÓÎÓ‰-
ÌflÍ‡ ‚ ‡È¯ËÒÍËı ÒÚ‡‰‡ı. ç‡·Î˛‰‡ÂÏ˚È ÒÔÂÍÚ
Ì‡Û¯ÂÌËÈ ÔÓÎÛ˜ËÎ Ì‡Á‚‡ÌËÂ PIRM-ÒËÌ‰ÓÏ‡.

ìÒÚ‡ÌÓ‚ÎÂÌÓ, ̃ ÚÓ ÔË˜ËÌ‡ PIRM-ÒËÌ‰ÓÏ‡ ÌÛÍ-
ÎÂÓÚË‰Ì‡fl Á‡ÏÂÌ‡ G > A ‚ „ÂÌÂ UBE3B ‚ ÔÓÁËˆËË
65,921,497 (Chromosomal position (bp), rs475678587
(NCBI assay ID)), ‡ÒÔÓÎÓÊÂÌÌÓÏ Ì‡ 17 ıÓ-
ÏÓÒÓÏÂ ÍÛÔÌÓ„Ó Ó„‡ÚÓ„Ó ÒÍÓÚ‡. èÓ‰ÛÍÚ „ÂÌ‡
UBE3B — Û·ËÍ‚ËÚËÌ ÔÓÚÂËÌ ÎË„‡Á‡ E3B — ·Â-
ÎÓÍ, ÒÔÓÒÓ·Ì˚È ÒÔÂˆËÙË˜ÂÒÍË Ò‚flÁ˚‚‡Ú¸Òfl Ò ÔÓ‰-
ÎÂÊ‡˘ËÏË ‰Â„‡‰‡ˆËË ·ÂÎÍÓ‚˚ÏË ÒÛ·ÒÚ‡Ú‡ÏË
Ë Á‡ÔÛÒÍ‡Ú¸ Ò‡Ï ÔÓˆÂÒÒ ‰Â„‡‰‡ˆËË. èÓÎËÏÓ-
ÙËÁÏ rs475678587 Ì‡ıÓ‰ËÚÒfl Ì‡ ÒÚ˚ÍÂ 23 ˝ÍÁÓÌ‡
Ë 23 ËÌÚÓÌ‡ „ÂÌ‡ UBE3B Ë, ‚ÂÓflÚÌÓ, ÔË‚Ó‰ËÚ
Í Ì‡Û¯ÂÌË˛ ÔÓˆÂÒÒ‡ ÒÔÎ‡ÈÒËÌ„‡ Û ÌÓÒËÚÂÎÂÈ
ÏÛÚ‡ÌÚÌÓ„Ó ‡ÎÎÂÎfl Ë ÒËÌÚÂÁÛ ‰ÂÙÂÍÚÌÓÈ Û·ËÍ‚Ë-
ÚËÌ ÔÓÚÂËÌ ÎË„‡Á˚ E3B, ˜ÚÓ ËÁÏÂÌflÂÚ ÍÎÂÚÓ˜-
Ì˚È „ÓÏÂÓÒÚ‡Á [2]. 

Ç „ÓÏÓÁË„ÓÚÌÓÏ ÒÓÒÚÓflÌËË ÏÛÚ‡ˆËfl ÔË‚Ó‰ËÚ
Í ‚ÓÁÌËÍÌÓ‚ÂÌË˛ PIRM-ÒËÌ‰ÓÏ‡, ‚ „ÂÚÂÓÁË„ÓÚ-
ÌÓÏ — fl‚ÎflÂÚÒfl ÔË˜ËÌÓÈ ‰ÂÙÂÍÚÌÓ„Ó „‡ÔÎÓÚËÔ‡
ÙÂÚËÎ¸ÌÓÒÚË AH1.

ëÓÓ·˘‡ÂÚÒfl Ó ‚˚ÒÓÍÓÈ ˜‡ÒÚÓÚÂ ‚ÒÚÂ˜‡ÂÏÓÒÚË
„‡ÔÎÓÚËÔ‡ AH1 ÒÂ‰Ë „ÂÌÓÚËÔËÓ‚‡ÌÌ˚ı ‡È¯Ë-
Ó‚ (‰Ó 26.1%) Ë Ó ÁÌ‡˜ËÚÂÎ¸ÌÓÏ ÒÌËÊÂÌËË ÙÂ-
ÚËÎ¸ÌÓÒÚË, Ò‚flÁ‡ÌÌÓÈ Ò ¯ËÓÍËÏ ‡ÒÔÓÒÚ‡ÌÂ-
ÌËÂÏ ‰‡ÌÌÓ„Ó „‡ÔÎÓÚËÔ‡ [3].

Ç˚flÒÌËÎÓÒ¸, ˜ÚÓ ÌÓÒËÚÂÎÂÏ ÏÛÚ‡ˆËË ‚ ÂˆÂÒ-
ÒË‚ÌÓÏ ÒÓÒÚÓflÌËË ÓÍ‡Á‡ÎÒfl ·˚Í Selwood Betty
Commander (000000117936), 1953 „Ó‰‡ ÓÊ‰ÂÌËfl,
ÓÚ ÍÓÚÓÓ„Ó ÔÓÎÛ˜ÂÌÓ 4747 ‰Ó˜ÂÂÈ, 23964 ‚ÌÛ-
˜ÂÍ, 30 Ò˚ÌÓ‚ÂÈ Ë 125 ‚ÌÛÍÓ‚, ËÒÔÓÎ¸ÁÓ‚‡‚¯ËıÒfl
‚ ÒËÒÚÂÏÂ ËÒÍÛÒÒÚ‚ÂÌÌÓ„Ó ÓÒÂÏÂÌÂÌËfl [4]. 

ñÂÎ¸ Ì‡¯Ëı ËÒÒÎÂ‰Ó‚‡ÌËÈ — ‡Á‡·ÓÚ‡Ú¸ ÚÂÒÚ-
ÒËÒÚÂÏÛ ‚˚fl‚ÎÂÌËfl „‡ÔÎÓÚËÔ‡ AH1, ‰ÓÒÚÛÔÌÛ˛
‰Îfl ·ÓÎ¸¯ËÌÒÚ‚‡ ËÒÒÎÂ‰Ó‚‡ÚÂÎ¸ÒÍËı Î‡·Ó‡ÚÓËÈ
ÊË‚ÓÚÌÓ‚Ó‰˜ÂÒÍÓ„Ó ÔÓÙËÎfl, Ë ÓÔÂ‰ÂÎËÚ¸ ‡ÍÚÛ-
‡Î¸ÌÓÒÚ¸ ÔÓ‰Ó·ÌÓ„Ó ÚÂÒÚËÓ‚‡ÌËfl ‰Îfl Â„ËÓÌ‡Î¸-
ÌÓÈ ÔÓÔÛÎflˆËË ‡È¯ËÓ‚.

H. Venhoranta, H. Pausch, K. Flisikowski, et
al. (2014) Ò ËÒÔÓÎ¸ÁÓ‚‡ÌËÂÏ ÔÓ‰ıÓ‰‡, Ò‚flÁ‡ÌÌÓ„Ó
Ò Ë‰ÂÌÚËÙËÍ‡ˆËÂÈ Â„ËÓÌÓ‚, ı‡‡ÍÚÂËÁÛ˛˘ËıÒfl
ÓÚÒÛÚÒÚ‚ËÂÏ Ó‰ÌÓ„Ó ËÁ „ÓÏÓÁË„ÓÚÌ˚ı ‚‡Ë‡ÌÚÓ‚,
·˚Î ÓÔÂ‰ÂÎÂÌ Â„ËÓÌ 17 ıÓÏÓÒÓÏ˚ (65,921,200-
65,921,600), ‡ Á‡ÚÂÏ Ë ‚˚fl‚ÎÂÌ SNP, Ò‚flÁ‡ÌÌ˚È
Ò ÔÓfl‚ÎÂÌËÂÏ PIRM-ÒËÌ‰ÓÏ‡. 

Ç Í‡˜ÂÒÚ‚Â ÏÂÚÓ‰‡ ‰Îfl ÏÓ‰ÂÎËÓ‚‡ÌËfl ÚÂÒÚ-ÒË-
ÒÚÂÏ˚ Ì‡ÏË ·˚Î ‚˚·‡Ì ÏÂÚÓ‰ ‡ÎÎÂÎÂÒÔÂˆËÙË˜Â-
ÒÍÓÈ èñê (Äë-èñê). 

ÑÎfl ‚˚‰ÂÎÂÌËfl Ñçä ËÁ ÒÔÂÏ˚ Ë ÍÓ‚Ë ËÒ-
ÔÓÎ¸ÁÓ‚‡ÎË Ì‡·Ó˚ Â‡„ÂÌÚÓ‚ Diatom™ DNA Prep
100 ééé ã‡·Ó‡ÚÓËfl «àÁÓ„ÂÌ» „. åÓÒÍ‚‡.

èÓÒÎÂ‰Ó‚‡ÚÂÎ¸ÌÓÒÚ¸ Ô‡ÈÏÂÓ‚ ·˚Î‡ ÔÓ‰Ó·‡-
Ì‡ Ò ËÒÔÓÎ¸ÁÓ‚‡ÌËÂÏ ÔÓ„‡ÏÏ˚ Primer Premier.

Äë-èñê ÔÓ‚Ó‰ËÎË ÒÓ ÒÎÂ‰Û˛˘ËÏË Ô‡ÈÏÂ-
‡ÏË: 

AH 1.3   (5’ TCAGCGACAAGCTCCTCACC3’)

AH 1.4   (5’ TCAGCGACAAGCTCCTCACT3’)

AH 1.5   (5’ GGCCTCTCCCACGCTTAACT 3’)

àÒÔÓÎ¸ÁÓ‚‡ÎË ÒÎÂ‰Û˛˘ËÂ ÛÒÎÓ‚Ëfl ‡ÏÔÎËÙË-
Í‡ˆËË: 

94˚ë — 4 ÏËÌÛÚ˚; 

(94˚ë — 30 ÒÂÍÛÌ‰, 67˚ë — 30 ÒÂÍÛÌ‰, 72˚ë —
30 ÒÂÍÛÌ‰) — 28 ˆËÍÎÓ‚; 

72˚ë — 3 ÏËÌÛÚ˚

êÂÁÛÎ¸Ú‡ÚË‚ÌÓÒÚ¸ ‡ÏÔÎËÙËÍ‡ˆËË ÓˆÂÌË‚‡ÎË
‚ 2% ‡„‡ÓÁÌÓÏ „ÂÎÂ.

è‡ÈÏÂ AH1.5 ‚ Ô‡Â ÒÓ ÒÔÂˆËÙË˜ÂÒÍËÏ ‰Îfl
‡ÎÎÂÎfl G Ô‡ÈÏÂÓÏ Äç1.3 ÔÓÁ‚ÓÎËÎ ‡ÏÔÎËÙË-
ˆËÓ‚‡Ú¸ Ù‡„ÏÂÌÚ ‡ÎÎÂÎfl G ‰ÎËÌÓÈ 238 Ô.Ó..
è‡ÈÏÂ AH1.5 ‚ Ô‡Â Ò ‡ÎÎÂÎÂÒÔÂˆËÙË˜ÂÒÍËÏ
‰Îfl ‡ÎÎÂÎfl A Ô‡ÈÏÂÓÏ AH1.4 ÔÓÁ‚ÓÎËÎ ‡ÏÔÎË-
ÙËˆËÓ‚‡Ú¸ Ù‡„ÏÂÌÚ ‡ÎÎÂÎfl Ä, Ú‡ÍÊÂ ‰ÎËÌÓÈ
238 Ô.Ó. 

ÉÂÌÓÚËÔËÓ‚‡ÌËÂ Ó‰ÌÓ„Ó ÊË‚ÓÚÌÓ„Ó, Ú‡ÍËÏ
Ó·‡ÁÓÏ, ÔÓ‚Ó‰ËÎË ‚ ‰‚Ûı ÔÓ·ËÍ‡ı. ÉÓÏÓÁË„ÓÚ-
Ì˚ı GG ÊË‚ÓÚÌ˚ı ‚˚fl‚ÎflÎË ÔÓ ÂÁÛÎ¸Ú‡ÚË‚ÌÓÈ
‡ÏÔÎËÙËÍ‡ˆËË ‚ ÔÓ·ËÍÂ Ò Ô‡ÈÏÂ‡ÏË AH1.3
Ë AH1.5; „ÂÚÂÓÁË„ÓÚÌ˚ı GA — ÔÓ ÂÁÛÎ¸Ú‡ÚË‚-
ÌÓÈ ‡ÏÔÎËÙËÍ‡ˆËË ‚ Ó·ÂËı ÔÓ·ËÍ‡ı (Ò Ô‡È-
ÏÂ‡ÏË AH1.3 Ë AH1.5; AH1.4 Ë AH1.5); „ÓÏÓ-
ÁË„ÓÚÌ˚ı ÔÓ ÏÛÚ‡ˆËË („ÂÌÓÚËÔ AA) ‚ÓÁÏÓÊÌÓ
‚˚fl‚ÎflÚ¸ ÔÓ ÂÁÛÎ¸Ú‡ÚË‚ÌÓÈ ‡ÏÔÎËÙËÍ‡ˆËË ‚ ÔÓ-
·ËÍÂ Ò Ô‡ÈÏÂ‡ÏË AH1.4 Ë AH1.5.

ÄÔÓ·‡ˆËfl ÚÂÒÚ-ÒËÒÚÂÏ˚ ·˚Î‡ ÔÓ‚Â‰ÂÌ‡ Ò ËÒ-
ÔÓÎ¸ÁÓ‚‡ÌËÂÏ Ñçä ‰‚Ûı ‡È¯ËÒÍËı ·˚ÍÓ‚ —
ÔÓËÁ‚Ó‰ËÚÂÎÂÈ, Ó‰ËÌ ËÁ ÍÓÚÓ˚ı, fl‚ÎflÎÒfl „ÂÚÂ-
ÓÁË„ÓÚÌ˚Ï ÌÓÒËÚÂÎÂÏ ÏÛÚ‡ˆËË, ‡ ‚ÚÓÓÈ — ÌÓ-
Ï‡Î¸ÌÓÈ „ÓÏÓÁË„ÓÚÓÈ (Ò‡‚ÌËÚÂÎ¸ÌÓÂ „ÂÌÓÚËÔË-
Ó‚‡ÌËÂ ÔÓ‚Â‰ÂÌÓ ‚ ééé «åÓÈ ÉÂÌ» ÏÂÚÓ‰ÓÏ
ÒÂÍ‚ÂÌËÓ‚‡ÌËfl èñê — ÔÓ‰ÛÍÚ‡).

ç‡ÏË Ú‡ÍÊÂ ·˚ÎÓ ÔÓ‚Â‰ÂÌÓ „ÂÌÓÚËÔËÓ‚‡ÌËÂ
·˚ÍÓ‚ — ÔÓËÁ‚Ó‰ËÚÂÎÂÈ (n = 30), ËÌÚÂÌÒË‚ÌÓ ËÒ-
ÔÓÎ¸ÁÛÂÏ˚ı ‚ Ì‡ÒÚÓfl˘ÂÂ ‚ÂÏfl ‚ ÒËÒÚÂÏÂ ËÒÍÛÒ-
ÒÚ‚ÂÌÌÓ„Ó ÓÒÂÏÂÌÂÌËfl ä‡ÒÌÓ‰‡ÒÍÓ„Ó Í‡fl (Ò‡‚-
ÌËÚÂÎ¸ÌÓÂ „ÂÌÓÚËÔËÓ‚‡ÌËÂ 15 ËÁ ÌËı ÔÓ‚Â‰ÂÌÓ
‚ ééé «åÓÈ ÉÂÌ») Ë ÍÓÓ‚, ÔËÌ‡‰ÎÂÊ‡˘Ëı ‰‚ÛÏ
ÔÎÂÏÂÌÌ˚Ï Á‡‚Ó‰‡Ï ÔÓ ‡Á‚Â‰ÂÌË˛ ‡È¯ËÒÍÓ„Ó
ÒÍÓÚ‡ (n = 55). êÂÁÛÎ¸Ú‡Ú˚ „ÂÌÓÚËÔËÓ‚‡ÌËfl ÔÂ‰-
ÒÚ‡‚ÎÂÌ˚ ‚ Ú‡·ÎËˆÂ 1.
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ä‡Í ÒÎÂ‰ÛÂÚ ËÁ ‰‡ÌÌ˚ı Ú‡·ÎËˆ˚ 1, ̃ ‡ÒÚÓÚ‡ ‚ÒÚÂ-
˜‡ÂÏÓÒÚË „ÂÚÂÓÁË„ÓÚÌÓ„Ó „ÂÌÓÚËÔ‡ GA ‚ ÒÛ·ÔÓ-
ÔÛÎflˆËË ‡È¯ËÒÍËı ÍÓÓ‚ ä‡ÒÌÓ‰‡ÒÍÓ„Ó Í‡fl
‚ ÒÂ‰ÌÂÏ ÒÓÒÚ‡‚ËÎ‡ 0,07, ‡ Û ·˚ÍÓ‚ — ÔÓËÁ‚Ó-
‰ËÚÂÎÂÈ, ÒÓÓÚ‚ÂÚÒÚ‚ÂÌÌÓ, — 0,17. èÓÎÛ˜ÂÌÌ˚Â
ÂÁÛÎ¸Ú‡Ú˚ Ò‚Ë‰ÂÚÂÎ¸ÒÚ‚Û˛Ú Ó ÚÓÏ, ̃ ÚÓ ÔÓ·ÎÂÏ‡
Ì‡ÎË˜Ëfl ‡ÌÓÏ‡ÎËË, ‡, ÒÎÂ‰Ó‚‡ÚÂÎ¸ÌÓ, Ë Ò‚flÁ‡ÌÌ˚ı
Ò ÌÂÈ ˝ÍÓÌÓÏË˜ÂÒÍËı ÔÓÚÂ¸ ÒÛ˘ÂÒÚ‚ÛÂÚ Ë ‚ ÒÛ·-
ÔÓÔÛÎflˆËË ä‡ÒÌÓ‰‡ÒÍÓ„Ó Í‡fl. èÓÒÍÓÎ¸ÍÛ ˜‡-
ÒÚÓÚ‡ ‚ÒÚÂ˜‡ÂÏÓÒÚË ˝ÚÓÈ ‡ÌÓÏ‡ÎËË Ô‡ÍÚË˜ÂÒÍË 

‚ ÚË ‡Á‡ ‚˚¯Â Û ·˚ÍÓ‚ — ÔÓËÁ‚Ó‰ËÚÂÎÂÈ, ÓÔ-
Â‰ÂÎfl˛˘Ëı Á‡‚Ú‡¯ÌËÈ ‰ÂÌ¸ ÒÛ·ÔÓÔÛÎflˆËË, ÒÎÂ-
‰ÛÂÚ ÓÊË‰‡Ú¸ Û‚ÂÎË˜ÂÌËÂ ÂÂ ˜‡ÒÚÓÚ˚ ‚ÒÚÂ˜‡ÂÏÓ-
ÒÚË Û ÍÓÓ‚ ‚ ·ÎËÊ‡È¯ÂÂ ‚ÂÏfl.

í‡ÍËÏ Ó·‡ÁÓÏ, ‡Á‡·ÓÚ‡ÌÌ‡fl ÚÂÒÚ-ÒËÒÚÂÏ‡
ÔÓÁ‚ÓÎflÂÚ Ò ÏËÌËÏ‡Î¸Ì˚ÏË Á‡Ú‡Ú‡ÏË ˝ÙÙÂÍÚË‚-
ÌÓ ‚˚fl‚ÎflÚ¸ ÌÓÒËÚÂÎÂÈ ÏÛÚ‡ˆËË ‚ ÎÓÍÛÒÂ UBE3B
Ë ÏÓÊÂÚ ÛÒÔÂ¯ÌÓ ËÒÔÓÎ¸ÁÓ‚‡Ú¸Òfl ‰Îfl ÏÓÌËÚÓËÌ-
„‡ ‰‡ÌÌÓÈ ‡ÌÓÏ‡ÎËË Û ‡È¯ËÒÍÓ„Ó ÒÍÓÚ‡. 

Рубрика: Разведение животных

í‡·ÎËˆ‡ 1. ó‡ÒÚÓÚ˚ ‚ÒÚÂ˜‡ÂÏÓÒÚË „ÂÌÓÚËÔÓ‚ UBE3B ‚ ‡ÁÎË˜Ì˚ı „ÛÔÔ‡ı ÊË‚ÓÚÌ˚ı 
‡È¯ËÒÍÓÈ ÔÓÓ‰˚

ÉÂÌÓÚËÔ UBE3B
ó‡ÒÚÓÚ‡ ‚ÒÚÂ˜‡ÂÏÓÒÚË

‚ ÒÛ·ÔÓÔÛÎflˆËË
ÍÓÓ‚ (n = 55)

‚ áÄé Äîè
«çË‚‡» (n = 22)

‚ éÄé «èá
«ÑÛÊ·‡» (n = 33)

‚ „ÛÔÔÂ ·˚ÍÓ‚ — ÔÓ-
ËÁ‚Ó‰ËÚÂÎÂÈ (n = 30)

GG 0,93 0,91 0,94 0,83

GA 0,07 0,09 0,06 0,17

AA — — — —
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Kovalyuk N. V., Satsuk V. F. 

Development of the identification system of Ah1 haplotype 
of ayrshire cattle

Abstract. Recently, reports on the discovery of mutations associated with lethal hereditary diseases have
appeared regularly. We analyzed the OMIA database and identified a mutation most common in the cattle of
the Ayrshire breed (OMIA 001934-9913 Ptosis, intellectual disability, retarded growth and mortality (PIRM) syn-
drome in Bos taurus (cattle) Gene: UBE3B). A point mutation in the gene UBE3B (G > A) leads to disruption of
the splicing process in the carriers of the mutant allele and the synthesis of defective E3B ubiquitin protein lig-
ase, which changes cellular homeostasis and is accompanied by developmental defects and increased embry-
onic mortality and mortality of young animals. According to the published data, the mutation is widespread in
the populations of the Ayrshire cattle.
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Based on the allele-specific polymerase chain reaction, a test system has been developed that allows the
detection of mutation carriers in the UBE3B locus at a minimal cost. Approbation of the test system showed
identical results obtained in the «My Gene» LLC for the same samples, by sequencing the PCR product.

The developed test system allowed the genotyping of servicing bulls (n = 30), intensively used or planned
for use in the artificial insemination system of the Krasnodar Territory and the cows belonging to two breeding
farms of the region. It has been found that among the 30 Ayrshire bulls — 5 (17%) were carriers of the AH1 hap-
lotype; among cows (n = 55) belonging to two breeding plants for breeding Ayrshire livestock, on average, 6%
of animals are carriers of the AH1 haplotype. Since the frequency of occurrence of this anomaly is almost three
times higher in servicing bulls, which determine the future of the subpopulation, one should expect an increase
in its frequency in cows in the near future.

Given the relatively high incidence of AH1 haplotype, it is advisable to monitor its distribution in regional live-
stock sub-populations.

Key words: Ayrshire cattle, UBE3B gene, AH1 haplotype, PIRM syndrome, allele — specific PCR, test system.
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