
ëÏÂ˘ÂÌËÂ Ò˚˜Û„‡ — ÓÒÚÓÔÓÚÂÍ‡˛˘‡fl ·Ó-
ÎÂÁÌ¸, ı‡‡ÍÚÂËÁÛ˛˘‡flÒfl ËÁÏÂÌÂÌËÂÏ ÔÓÎÓÊÂ-
ÌËfl Ó„‡Ì‡ Ë Ì‡Û¯ÂÌËÂÏ Â„Ó ÙÛÌÍˆËÓÌ‡Î¸ÌÓÒÚË.

Ç „ÓÎ¯ÚËÌÒÍÓÈ ÔÓÔÛÎflˆËË ÉÂÏ‡ÌËË ÓÍÓÎÓ 2%
ÒÍÓÚ‡ ÌÛÊ‰‡˛ÚÒfl ‚ ÓÔÂ‡ÚË‚ÌÓÏ ‚ÏÂ¯‡ÚÂÎ¸ÒÚ‚Â ÔÓ
ÔË˜ËÌÂ ÒÏÂ˘ÂÌËfl Ò˚˜Û„‡ [1]. Ç ÔÓÔÛÎflˆËË „ÓÎ-
¯ÚËÌÓ‚ ëòÄ — ÓÚ 3 ‰Ó 5% ÊË‚ÓÚÌ˚ı. ä‡Ê‰ÓÂ

Ú‡ÍÓÂ ‚ÏÂ¯‡ÚÂÎ¸ÒÚ‚Ó ÔË‚Ó‰ËÚ ‚ ëòÄ Í ÔÓÚÂÂ
ÔÓfl‰Í‡ 500 $ (wwsrussia.ru). Ç ÓÒÒËÈÒÍÓÈ ÔÓ-
ÔÛÎflˆËË „ÓÎ¯ÚËÌËÁËÓ‚‡ÌÌÓ„Ó ÒÍÓÚ‡ ÔÓ·ÎÂÏ‡
ÒÏÂ˘ÂÌËfl Ò˚˜Û„‡ Á‡Ú‡„Ë‚‡ÂÚ ‰Ó 10% ÊË‚ÓÚÌ˚ı [2]. 

Ç ÓÚÂ˜ÂÒÚ‚ÂÌÌÓÈ Ë Á‡Û·ÂÊÌÓÈ ÎËÚÂ‡ÚÛÂ ‰Ó
ÒËı ÔÓ ÌÂÚ Â‰ËÌÓÈ ÚÓ˜ÍË ÁÂÌËfl ÔÓ ‚ÓÔÓÒÛ Ó ÔË-
Ó‰Â ̋ ÚÓ„Ó Á‡·ÓÎÂ‚‡ÌËfl. ÅÓÎÂÁÌ¸ ‡ÒÒÏ‡ÚË‚‡ÂÚÒfl
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Изучение влияния полиморфизма гена MLN быков- 
производителей голштинской породы на частоту 

возникновения смещения сычуга в потомстве

Аннотация. Смещение сычуга — остропротекающая болезнь, характеризующаяся изменением положе-
ния органа и нарушением его функциональности. Исследования, связывающие определенные зоны ге-
нома крупного рогатого скота с проявлением данной патологии, продолжают проводиться, пока получен-
ные результаты довольно противоречивы. 

Цель проведенного исследования — изучить влияние полиморфизма FN298674: g. 90 T → C гена MLN
(ген мотилина) быков-производителей голштинской породы на частоту возникновения смещения сычуга
в их потомстве. 

Нами сконструирована тест-система для ДНК-тестирования наличия мутации. Тест-система разрабо-
тана на основе AC-ПЦР (аллель специфичной полимеразной цепной реакции). Проведено генотипирова-
ние по локусу MLN (ген гормона мотилина) выборки быков-производителей (n=34) голштинской породы
(World Wide Sires). Достоверных отличий между наблюдаемым и ожидаемым распределением генотипов
выявлено не было. Каждый из 34 генотипированных быков-производителей был оценен по качеству по-
томства (оценка декабрь 2017 года, количество дочерей — 17718, количество стад — 6048), с определением
индекса риска возникновения смещения сычуга у дочерей. Диапазон значений индекса у генотипирован-
ных быков варьировал в интервале значений от 96 до 109. В проведенном исследовании не выявлено до-
стоверной связи между индексом риска возникновения смещения сычуга у дочерей и MLN генотипом
отца, что, возможно, указывает на отсутствие подобной связи. Полученные данные нуждаются в уточняю-
щих исследованиях.

Ключевые слова: голштинский скот, ген MLN, аллель-специфическая ПЦР, тест-система.
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Í‡Í ÂÁÛÎ¸Ú‡Ú Ì‡Û¯ÂÌËfl ÚÂıÌÓÎÓ„ËË ÍÓÏÎÂÌËfl
Ë ÒÓ‰ÂÊ‡ÌËfl ÊË‚ÓÚÌ˚ı, „ÂÌÂÚË˜ÂÒÍÓÈ ÔÂ‰‡ÒÔÓ-
ÎÓÊÂÌÌÓÒÚË ÍÓÓ‚, ÏÂÚ‡·ÓÎË˜ÂÒÍËı ·ÓÎÂÁÌÂÈ [2]. 

àÒÒÎÂ‰Ó‚‡ÌËfl, Ò‚flÁ˚‚‡˛˘ËÂ ÓÔÂ‰ÂÎÂÌÌ˚Â ÁÓ-
Ì˚ „ÂÌÓÏ‡ ÍÛÔÌÓ„Ó Ó„‡ÚÓ„Ó ÒÍÓÚ‡ Ò ÔÓfl‚ÎÂÌËÂÏ
‰‡ÌÌÓÈ Ô‡ÚÓÎÓ„ËË, ÔÓ‰ÓÎÊ‡˛Ú ÔÓ‚Ó‰ËÚ¸Òfl, ÔÓÍ‡
ÔÓÎÛ˜ÂÌÌ˚Â ÂÁÛÎ¸Ú‡Ú˚ ‰Ó‚ÓÎ¸ÌÓ ÔÓÚË‚ÓÂ˜Ë‚˚.

í‡Í, ÌÂÏÂˆÍËÏË Û˜ÂÌÌ˚ÏË ‚ 2012 „Ó‰Û ·˚ÎÓ ÔÓ-
Í‡Á‡ÌÓ, ̃ ÚÓ ÌÛÍÎÂÓÚË‰Ì‡fl Á‡ÏÂÌ‡ (FN298674: g. 90
T → C) ‡ÒÔÓÎÓÊÂÌÌ‡fl ‚ ÔÂ‚ÓÏ ÌÂ ÍÓ‰ËÛ˛˘ÂÏ
˝ÍÁÓÌÂ „ÂÌ‡ ÏÓÚËÎËÌ‡ („ÂÌ ÏÓÚËÎËÌ‡ (MLN) ÓÚ-
‚Â˜‡ÂÚ Á‡ ÒËÌÚÂÁ Ó‰ÌÓ„Ó ËÁ „ÓÏÓÌÓ‚, Â„ÛÎËÛ˛-
˘Ëı ÔÂËÒÚ‡Î¸ÚËÍÛ ÔË˘Â‚‡ËÚÂÎ¸ÌÓ„Ó Ú‡ÍÚ‡)
ÔË‚Ó‰ËÚ Í ÁÌ‡˜ËÚÂÎ¸ÌÓÏÛ Û‚ÂÎË˜ÂÌË˛ ˜‡ÒÚÓÚ˚
‚ÒÚÂ˜‡ÂÏÓÒÚË ÒÏÂ˘ÂÌËfl Ò˚˜Û„‡ ‚ ‚˚·ÓÍÂ ÊË‚ÓÚ-
Ì˚ı, ÌÓÒËÚÂÎÂÈ „ÂÌÓÚËÔ‡ ëë ÔÓ ‰‡ÌÌÓÏÛ ÎÓÍÛÒÛ [1]. 

ÅÓÎÂÂ ÔÓÁ‰ÌËÂ ËÒÒÎÂ‰Ó‚‡ÌËfl ÓÚÏÂ˜‡˛Ú ÁÌ‡˜Ë-
Ï˚Â ‡ÒÒÓˆË‡ˆËË ÏÂÊ‰Û Û˜‡ÒÚÍ‡ÏË „ÂÌÓÏ‡, ‡ÒÔÓ-
ÎÓÊÂÌÌ˚ÏË Ì‡ 1, 2, 3, 11, 13, 20, 23, 27 ıÓÏÓ-
ÒÓÏ‡ı ÍÛÔÌÓ„Ó Ó„‡ÚÓ„Ó ÒÍÓÚ‡, Ë ÔÓfl‚ÎÂÌËÂÏ
Ô‡ÚÓÎÓ„ËË [3,4]. 

Ç ·‡ÁÂ ‰‡ÌÌ˚ı OMIA (ONLINE MENDELIAN
INHERITANCE IN ANIMALS) ‰‡ÌÌ‡fl Ô‡ÚÓÎÓ-
„Ëfl (Abomasum displacement in Bos taurus) ÙË-
„ÛËÛÂÚ ÚÓÎ¸ÍÓ ‚ ‡Á‰ÂÎÂ Total traits/disorders
(OMIA: 001119-9913), ̃ ÚÓ „Ó‚ÓËÚ Ó ÚÓÏ, ̃ ÚÓ ÍÓÌ-
ÍÂÚÌ˚Â ÔÓÎËÏÓÙÌ˚Â ‚‡Ë‡ÌÚ˚ ÎÓÍÛÒ‡/ÎÓÍÛ-
ÒÓ‚, ÓÚ‚Â˜‡˛˘ËÂ Á‡ ÒÏÂ˘ÂÌËÂ Ò˚˜Û„‡, ÔÓÍ‡ ÌÂ ÛÒ-
Ú‡ÌÓ‚ÎÂÌ˚, ÌÓ ÂÒÚ¸ ‚ÒÂ ÔÂ‰ÔÓÒ˚ÎÍË Ò˜ËÚ‡Ú¸, ̃ ÚÓ
Ú‡ÍÓ‚˚Â ËÏÂ˛ÚÒfl. í‡ÍÊÂ ÔÓÍ‡Á‡ÚÂÎ¸ «Disp. Abo-
masum» (ÒÏÂ˘ÂÌËÂ Ò˚˜Û„‡) Ò 2016 „Ó‰‡ ‚ÍÎ˛˜ÂÌ
‚ ËÌ‰ÂÍÒ Á‰ÓÓ‚¸fl (WT$) „ÓÎ¯ÚËÌÒÍÓ„Ó ÒÍÓÚ‡
Ë Ò ÓÔÂ‰ÂÎÂÌÌÓÈ ‰ÓÎÂÈ ‚ÂÓflÚÌÓÒÚË ÔÓÁ‚ÓÎflÂÚ
ÔÂ‰ÔÓÎ‡„‡Ú¸ Û‚ÂÎË˜ÂÌËÂ/ÒÌËÊÂÌËÂ ̃ ‡ÒÚÓÚ˚ ‚ÒÚÂ-
˜‡ÂÏÓÒÚË Ô‡ÚÓÎÓ„ËË Û ‰Ó˜ÂÂÈ ÓˆÂÌÂÌÌ˚ı ÔÓ ̋ ÚÓ-
ÏÛ ÔÓÍ‡Á‡ÚÂÎ˛ ·˚ÍÓ‚-ÔÓËÁ‚Ó‰ËÚÂÎÂÈ.

àÁ ‚ÒÂı ÔÂ‰Î‡„‡ÂÏ˚ı Í‡Í Ï‡ÍÂÌ˚Â ÚÓ˜ÍË
„ÂÌÓÏ‡ Ì‡Ò Á‡ËÌÚÂÂÒÓ‚‡Î‡ ‚ ÔÎ‡ÌÂ ÔÓ‚ÂÍË ÒÓ-
ÓÚ‚ÂÚÒÚ‚Ëfl ÍÓÌÍÂÚÌÓ„Ó ÔÓÎËÏÓÙËÁÏ‡ (ÔË˜Ë-
Ì˚) Ë ÙÛÌÍˆËÓÌ‡Î¸ÌÓ„Ó Ì‡Û¯ÂÌËfl (ÒÏÂ˘ÂÌËfl
Ò˚˜Û„‡) — ÌÛÍÎÂÓÚË‰Ì‡fl Á‡ÏÂÌ‡ (FN298674: g. 90
T → C) ‚ „ÂÌÂ ÏÓÚËÎËÌ‡. 

Ç ‰‡ÌÌÓÏ ÒÎÛ˜‡Â ‚ÓÁÏÓÊÌÓ ÙËÁËÓÎÓ„Ë˜ÂÒÍÓÂ
Ó·˙flÒÌÂÌËÂ Ú‡ÍÓ„Ó ÔÓfl‚ÎÂÌËfl ÔÓÎËÏÓÙËÁÏ‡, ÔÓ-
ÒÍÓÎ¸ÍÛ ÏÓÚËÎËÌ – ÔÓÎËÔÂÔÚË‰Ì˚È „ÓÏÓÌ, ÍÓ-
ÚÓ˚È fl‚ÎflÂÚÒfl Â„ÛÎflÚÓÓÏ ÏÓÚÓËÍË ÔË˘Â‚‡-
ËÚÂÎ¸ÌÓ„Ó Ú‡ÍÚ‡. 

ñÂÎ¸ ÔÓ‚Â‰ÂÌÌÓ„Ó ËÒÒÎÂ‰Ó‚‡ÌËfl — ËÁÛ˜ËÚ¸
‚ÎËflÌËÂ ÔÓÎËÏÓÙËÁÏ‡ FN298674: g. 90 T → C
„ÂÌ‡ MLN ·˚ÍÓ‚-ÔÓËÁ‚Ó‰ËÚÂÎÂÈ „ÓÎ¯ÚËÌÒÍÓÈ ÔÓ-
Ó‰˚ Ì‡ ˜‡ÒÚÓÚÛ ‚ÓÁÌËÍÌÓ‚ÂÌËfl ÒÏÂ˘ÂÌËfl Ò˚˜Û-
„‡ ‚ Ëı ÔÓÚÓÏÒÚ‚Â.

ÑÎfl ‚˚‰ÂÎÂÌËfl Ñçä ËÁ ÒÔÂÏ˚ Ë ÍÓ‚Ë ËÒÔÓÎ¸-
ÁÓ‚‡ÎË Ì‡·Ó˚ Â‡„ÂÌÚÓ‚ Diatom™ DNA Prep 100
ééé ã‡·Ó‡ÚÓËfl «àÁÓ„ÂÌ», „. åÓÒÍ‚‡.

àÒÔÓÎ¸ÁÛfl ‚ÓÁÏÓÊÌÓÒÚË GenBank Ë ÔÓ„‡Ï-
Ï˚ Primer Premier? Ì‡ÏË ·˚Î‡ ÒÍÓÌÒÚÛËÓ‚‡Ì‡
ÚÂÒÚ-ÒËÒÚÂÏ‡ ‰Îfl Ñçä — ÚÂÒÚËÓ‚‡ÌËfl Ì‡ÎË˜Ëfl
ÏÛÚ‡ˆËË. íÂÒÚ-ÒËÒÚÂÏ‡ ‡Á‡·ÓÚ‡Ì‡ Ì‡ ÓÒÌÓ‚Â AC-
èñê (‡ÎÎÂÎ¸ ÒÔÂˆËÙË˜ÌÓÈ ÔÓÎËÏÂ‡ÁÌÓÈ ̂ ÂÔÌÓÈ
Â‡ÍˆËË).

çËÊÂ ÔÂ‰ÒÚ‡‚ÎÂÌ‡ ÌÛÍÎÂÓÚË‰Ì‡fl ÔÓÒÎÂ‰Ó‚‡-
ÚÂÎ¸ÌÓÒÚ¸ ÔÓÎÛ˜‡ÂÏ˚ı èñê-ÔÓ‰ÛÍÚÓ‚ (198 Ô‡
ÌÛÍÎÂÓÚË‰Ó‚) Ë Ô‡ÈÏÂÓ‚, ËÒÔÓÎ¸ÁÛÂÏ˚ı ‰Îfl „Â-
ÌÓÚËÔËÓ‚‡ÌËfl.

Sequence ID: NKLS 02000023.1, 7928799-
7928998, ıÓÏÓÒÓÏ‡ 23, 

GCCCAGGAAGGTGCTGAAAGGTGACA-
GAGCACCGCAGGAACAGTGGGCTCACCCA-
GAGAGCTCTGGGCTCAGCGGGCTCACTCA-
CACACCATCTCTGGGCTCAGGCTGACCACCC
CCACCCACTTCTCGGGCTACTCACAGTG-
CACTTGCGGTCTGAGTGGGCGGGGTG-
CAGCTCTCTCC[A/G]CTTGTCTTCTGGGGTC-
CGG

èÓÒÎÂ‰Ó‚‡ÚÂÎ¸ÌÓÒÚ¸ Ô‡ÈÏÂÓ‚:

MLN1: 5’ GCCCAGGAAGGTGCTGAAAG 3’

MLN2 (Ñàäàâ íàè): 5’ CCGGACCCCAG-
AAGACAAGT 3’

MLN3: 5’ CGGACCCCAGAAGACAAGC 3’

êÂÁÛÎ¸Ú‡ÚË‚ÌÓÒÚ¸ ‡ÏÔÎËÙËÍ‡ˆËË ÓˆÂÌË‚‡ÎË
‚ 2% ‡„‡ÓÁÌÓÏ „ÂÎÂ.

è‡ÈÏÂ MLN1 ‚ Ô‡Â ÒÓ ÒÔÂˆËÙË˜ÂÒÍËÏ ‰Îfl
‡ÎÎÂÎfl í Ô‡ÈÏÂÓÏ MLN2 ÔÓÁ‚ÓÎflÎ ‡ÏÔÎËÙËˆË-
Ó‚‡Ú¸ Ù‡„ÏÂÌÚ ‡ÎÎÂÎfl í ‰ÎËÌÓÈ 198 Ô.Ì. è‡È-
ÏÂ MLN1 ‚ Ô‡Â Ò ‡ÎÎÂÎÂÒÔÂˆËÙË˜ÂÒÍËÏ ‰Îfl
‡ÎÎÂÎfl ë Ô‡ÈÏÂÓÏ MLN3 ÔÓÁ‚ÓÎflÎ ‡ÏÔÎËÙËˆË-
Ó‚‡Ú¸ Ù‡„ÏÂÌÚ ‡ÎÎÂÎfl ë, Ú‡ÍÊÂ ‰ÎËÌÓÈ 198 Ô.Ì. 
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Рис. 1. Электрофореграмма продуктов амплификации
участка гена MLN.

1 — животное с генотипом  ТТ; 2, 4–9  — животные 
с генотипом ТС; 3 — животное с генотипом СС;

10 — маркер молекулярных весов (шаг 50 пар нуклеотидов)



ÉÂÌÓÚËÔËÓ‚‡ÌËÂ Ó‰ÌÓ„Ó ÊË‚ÓÚÌÓ„Ó, Ú‡ÍËÏ
Ó·‡ÁÓÏ, ÔÓ‚Ó‰ËÎË ‚ ‰‚Ûı ÔÓ·ËÍ‡ı. ÉÓÏÓÁË„ÓÚ-
Ì˚ı íí ÊË‚ÓÚÌ˚ı ‚˚fl‚ÎflÎË ÔÓ ÂÁÛÎ¸Ú‡ÚË‚ÌÓÈ
‡ÏÔÎËÙËÍ‡ˆËË ‚ ÔÓ·ËÍÂ Ò Ô‡ÈÏÂ‡ÏË MNL1
Ë MNL2; „ÂÚÂÓÁË„ÓÚÌ˚ı íë — ÔÓ ÂÁÛÎ¸Ú‡ÚË‚-
ÌÓÈ ‡ÏÔÎËÙËÍ‡ˆËË ‚ Ó·ÂËı ÔÓ·ËÍ‡ı; „ÓÏÓÁË-
„ÓÚÌ˚ı ÔÓ ÏÛÚ‡ˆËË („ÂÌÓÚËÔ ëë) — ÔÓ ÂÁÛÎ¸Ú‡-
ÚË‚ÌÓÈ ‡ÏÔÎËÙËÍ‡ˆËË ‚ ÔÓ·ËÍÂ Ò Ô‡ÈÏÂ‡ÏË
MNL1 Ë MNL3.

èÓ‚Â‰ÂÌÓ „ÂÌÓÚËÔËÓ‚‡ÌËÂ ÔÓ ÎÓÍÛÒÛ MLN
(„ÂÌ „ÓÏÓÌ‡ ÏÓÚËÎËÌ‡) ‚˚·ÓÍË ·˚ÍÓ‚ — ÔÓ-
ËÁ‚Ó‰ËÚÂÎÂÈ „ÓÎ¯ÚËÌÒÍÓÈ ÔÓÓ‰˚ (World Wide
Sires), n=34. êÂÁÛÎ¸Ú‡Ú˚ „ÂÌÓÚËÔËÓ‚‡ÌËfl ÔÂ‰-
ÒÚ‡‚ÎÂÌ˚ ‚ Ú‡·ÎËˆÂ 1.

ÑÓÒÚÓ‚ÂÌ˚ı ÓÚÎË˜ËÈ ÏÂÊ‰Û Ì‡·Î˛‰‡ÂÏ˚Ï
Ë ÓÊË‰‡ÂÏ˚Ï ‡ÒÔÂ‰ÂÎÂÌËÂÏ „ÂÌÓÚËÔÓ‚ ‚˚fl‚ÎÂ-
ÌÓ ÌÂ ·˚ÎÓ (ÓÊË‰‡ÂÏ˚Â ÂÁÛÎ¸Ú‡Ú˚ ˜‡ÒÚÓÚ „ÂÌÓ-
ÚËÔÓ‚ ‚ ËÒÒÎÂ‰ÛÂÏ˚ı ÔÓÔÛÎflˆËflı ‡ÒÒ˜ËÚ˚‚‡ÎË
ÔÓ Á‡ÍÓÌÛ ï‡‰Ë-Ç‡ÈÌ·Â„‡, ÒÓÓÚ‚ÂÚÒÚ‚ËÂ Ì‡·Î˛-
‰‡ÂÏÓ„Ó Ë ÓÊË‰‡ÂÏÓ„Ó ‡ÒÔÂ‰ÂÎÂÌËfl „ÂÌÓÚËÔÓ‚
ÔÓ‚ÂflÎË ÏÂÚÓ‰ÓÏ ıË-Í‚‡‰‡Ú).

ä‡Ê‰˚È ËÁ 34 „ÂÌÓÚËÔËÓ‚‡ÌÌ˚ı ·˚ÍÓ‚-ÔÓ-
ËÁ‚Ó‰ËÚÂÎÂÈ ·˚Î ÓˆÂÌÂÌ ÔÓ Í‡˜ÂÒÚ‚Û ÔÓÚÓÏÒÚ‚‡
(ÓˆÂÌÍ‡ ‰ÂÍ‡·¸ 2017 „Ó‰‡, ÍÓÎË˜ÂÒÚ‚Ó ‰Ó˜ÂÂÈ —

17718, ÍÓÎË˜ÂÒÚ‚Ó ÒÚ‡‰ — 6048), Ò ÓÔÂ‰ÂÎÂÌËÂÏ
ËÌ‰ÂÍÒ‡ ËÒÍ‡ ‚ÓÁÌËÍÌÓ‚ÂÌËfl ÒÏÂ˘ÂÌËfl Ò˚˜Û„‡
Û ‰Ó˜ÂÂÈ, ‚˚‚Ó‰ËÏÓ„Ó ËÁ ‰‡ÌÌ˚ı ‚ÂÚÂËÌ‡Ì˚ı
ÓÚ˜ÂÚÓ‚ Ó ÒÓÒÚÓflÌËË Á‰ÓÓ‚¸fl ÊË‚ÓÚÌ˚ı ÍÓÏÏÂ-
˜ÂÒÍËı ÒÚ‡‰ ëòÄ. ÑË‡Ô‡ÁÓÌ ÁÌ‡˜ÂÌËÈ ËÌ‰ÂÍÒ‡
Û „ÂÌÓÚËÔËÓ‚‡ÌÌ˚ı ·˚ÍÓ‚ ‚‡¸ËÓ‚‡Î ‚ ËÌÚÂ-
‚‡ÎÂ ÁÌ‡˜ÂÌËÈ ÓÚ 96 ‰Ó 109.

ÑÓÒÚÓ‚ÂÌÓÒÚ¸ ‡ÁÎË˜ËÈ Ò‡‚ÌË‚‡ÂÏ˚ı ÔÓÍ‡Á‡-
ÚÂÎÂÈ ÓˆÂÌË‚‡ÎË ÔÓ ÍËÚÂË˛ ëÚ¸˛‰ÂÌÚ‡:

,

„‰Â td — ÍËÚÂËÈ ‰ÓÒÚÓ‚ÂÌÓÒÚË ‡ÁÌÓÒÚË, X1
Ë X2 — ÒÂ‰ÌËÂ ÁÌ‡˜ÂÌËfl ‰‚Ûı Ò‡‚ÌË‚‡ÂÏ˚ı
„ÛÔÔ, Ë – Ó¯Ë·ÍË ÂÔÂÁÂÌÚ‡ÚË‚ÌÓÒÚË
ÒÂ‰ÌËı ÁÌ‡˜ÂÌËÈ.

Ç ÔÓ‚Â‰ÂÌÌÓÏ ËÒÒÎÂ‰Ó‚‡ÌËË ÌÂ ‚˚fl‚ÎÂÌÓ ‰Ó-
ÒÚÓ‚ÂÌÓÈ Ò‚flÁË ÏÂÊ‰Û ËÌ‰ÂÍÒÓÏ ËÒÍ‡ ‚ÓÁÌËÍÌÓ-
‚ÂÌËfl ÒÏÂ˘ÂÌËfl Ò˚˜Û„‡ Û ‰Ó˜ÂÂÈ Ë MLN „ÂÌÓÚË-
ÔÓÏ ÓÚˆ‡, ̃ ÚÓ, ‚ÓÁÏÓÊÌÓ, ÛÍ‡Á˚‚‡ÂÚ Ì‡ ÓÚÒÛÚÒÚ‚ËÂ
ÔÓ‰Ó·ÌÓÈ Ò‚flÁË. èÓÎÛ˜ÂÌÌ˚Â ‰‡ÌÌ˚Â ÌÛÊ‰‡˛ÚÒfl
‚ ÛÚÓ˜Ìfl˛˘Ëı ËÒÒÎÂ‰Ó‚‡ÌËflı.

Рубрика: Краткие сообщения
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í‡·ÎËˆ‡ 1. ó‡ÒÚÓÚ˚ ‚ÒÚÂ˜‡ÂÏÓÒÚË „ÂÌÓÚËÔÓ‚ MLN
Û ·˚ÍÓ‚-ÔÓËÁ‚Ó‰ËÚÂÎÂÈ „ÓÎ¯ÚËÌÒÍÓÈ ÔÓÓ‰˚

ÉÂÌÓÚËÔ MLN ó‡ÒÚÓÚ‡ ‚ÒÚÂ˜‡ÂÏÓÒÚË ‚ „ÛÔÔÂ ·˚ÍÓ‚-ÔÓËÁ‚Ó‰ËÚÂÎÂÈ (n=34)

íí 0.15

íë 0.79

ëë 0.06
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Kovalyuk N. V.¹, Satsuk V. F.², Machulskaya E. V.¹

To study the effect of gene polymorphism MLN bulls of Holstein
breed on the frequency of occurrence of displacement 

of abomasum in the offspring

Abstract. The displacement of abomasum is disease characterized by a change in the position of authority
and a breach of its functionality. Studies linking certain areas of the genome of cattle with the manifestation of
this pathology continue to be carried out until the results are quite contradictory. 

The goal of this research was to study the effect of polymorphism FN298674: g. 90 T → C the MLN gene (gene
motilin) bulls of Holstein breed on the frequency of occurrence of displacement of abomasum in their offspring. 

We have designed a test system for DNA testing of mutation. The test system is based on AC-PCR (allele
specific polymerase chain reaction). Genotyping by MLN locus (the gene of the hormone motilin) of a sample
of bulls (n=34) of Holstein breed (World Wide Sires) was carried out. There were no significant differences be-
tween the observed and expected distribution of genotypes. Each of the 34 genotyped bulls was evaluated by
the quality of the offspring (estimated December 2017, the number of daughters — 17718, the number of herds —
6048), with the definition of the risk index of displacement of the stench in daughters. The range of index values
in genotyped bulls varied in the range of values from 96 to 109. The study did not reveal a reliable relationship
between the risk index of displacement of the stench in daughters and the father's MLN genotype, which may
indicate the absence of such a relationship. The obtained data require follow-up studies. 

Key words: Holstein cattle, the MLN gene, allele — specific PCR test-system.
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