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Генетическая характеристика локальных пород овец 
Республики Таджикистан на основе применения STR-маркеров 

Аннотация. Природные условия Республики Таджикистан способствовали активному развитию овце-
водства. В связи с этим, выведено большое количество выносливых и высокопродуктивных локальных
пород. В настоящей работе представлено генетическое исследование овец гиссарской, таджикской и па-
мирской тонкорунной пород с помощью микросателлитов. Полиморфизм 11 STR-локусов был изучен с ис-
пользованием генетического анализатора. Статистическая обработка и визуализация данных были про-
ведены в программах GenAIEx 6.503, PAST и Structure 2.3.4. Эффективное число аллелей варьировала от
2,81 у группы тонкорунных овец до 5,16 у группы таджикских овец. У таджикских, тонкорунных и гиссарских
овец было обнаружено 5,73; 3,36 и 4,91 информативных аллелей на локус. Наибольший уровень генети-
ческого разнообразия обнаружен у таджикских овец. Во всех группах был зафиксирован дефицит гете-
розигот, который составил 8,2%; 10,2% и 18,2% у овец таджикской, гиссарской и памирской тонкорунной
пород, соответственно. На основе матрицы генетических дистанций по М.Нею по методу невзвешенного
попарного среднего (UPGMA) построено филогенетические древо. Гиссарские и таджикские овцы фор-
мировали кластер в виду общности происхожения. Значения показателя Fst свидетельствовали об уме-
ренной дифференциации и составили 0,123 между овцами гиссарской и таджикской пород; 0,189 между
овцами тонкорунной и таджиской пород и 0,239 между овцами гиссарской и тонкорунной пород. Для уста-
новления принадлежности особи к группе проведен кластерный анализ в программе STRUCTURE. Все ин-
дивидуумы были отнесены к своим кластерам. Средние значения критерия членства в своем кластере бы-
ли высокими во всех группах и составили Q1/3=0,967±0,014; Q2/3=0,990±0,004 и Q3/3=0,971±0,010 для овец
таджикской, тонкорунной и гиссарской пород, соответственно. Таким образом, изучаемые группы овец
являются четко обособленными друг от друга и характеризуются высокой внутрипородной консолидиро-
ванностью. Исследования будут продолжены на большем поголовье. 
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Ç‚Â‰ÂÌËÂ. êÂÒÔÛ·ÎËÍ‡ í‡‰ÊËÍËÒÚ‡Ì ı‡‡ÍÚÂ-
ËÁÛÂÚÒfl ÔÂÓ·Î‡‰‡˛˘ËÏ „ÓÌ˚Ï ÂÎ¸ÂÙÓÏ Ë ÒÔÂ-
ˆËÙË˜ÂÒÍËÏË ÍÎËÏ‡ÚË˜ÂÒÍËÏË ÛÒÎÓ‚ËflÏË. ÅÎ‡-
„Ó‰‡fl ˝ÚËÏ ÓÒÓ·ÂÌÌÓÒÚflÏ Ó‚ˆÂ‚Ó‰ÒÚ‚Ó fl‚ÎflÂÚÒfl
Ú‡‰ËˆËÓÌÌÓÈ Ë Ì‡Ë·ÓÎÂÂ ÔÓÔÛÎflÌÓÈ ÓÚ‡ÒÎ¸˛
ÊË‚ÓÚÌÓ‚Ó‰ÒÚ‚‡ í‡‰ÊËÍËÒÚ‡Ì‡ [1, 2]. ç‡ 2013 „Ó‰
‚ êÂÒÔÛ·ÎËÍÂ ‡Á‚Ó‰ËÎË ÓÍÓÎÓ 2,6 ÏÎÌ. Ó‚Âˆ [2],
‡ ÒÓ‚ÓÍÛÔÌÓÂ ÔÓ„ÓÎÓ‚¸Â Ó‚Âˆ Ë ÍÓÁ ‚ 2017 „Ó‰ Û‚Â-
ÎË˜ËÎÓÒ¸ Ì‡ 60% ÔÓ Ò‡‚ÌÂÌË˛ Ò 1991 „Ó‰ÓÏ [1]. 

Ç Ò‚flÁË Ò ̋ ÚËÏ, í‡‰ÊËÍËÒÚ‡Ì Ó·Î‡‰‡ÂÚ ·ÓÎ¸¯ËÏ
‡ÁÌÓÓ·‡ÁËÂÏ ÔÓÓ‰ Ó‚Âˆ, Ì‡Ë·ÓÎÂÂ ÔÓÔÛÎflÌ˚ÏË
ËÁ ÍÓÚÓ˚ı fl‚Îfl˛ÚÒfl „ËÒÒ‡ÒÍ‡fl, ‰Ê‡È‰‡‡, Ú‡‰-
ÊËÍÒÍ‡fl, Í‡‡ÍÛÎ¸ÒÍ‡fl Ë „ÛÔÔ‡ Ô‡ÏËÒÍËı ÚÓÌ-
ÍÓÛÌÌ˚ı Ó‚Âˆ [1]. ëÂ‰Ë ÔÓÓ‰ ÏflÒÓÒ‡Î¸ÌÓ„Ó Ì‡-
Ô‡‚ÎÂÌËfl ÔÓ‰ÛÍÚË‚ÌÓÒÚË ‚˚‰ÂÎfl˛ÚÒfl „ËÒÒ‡ÒÍ‡fl
Ë Ú‡‰ÊËÍÒÍ‡fl ÔÓÓ‰˚ Ó‚Âˆ.

ÉËÒÒ‡ÒÍ‡fl ÔÓÓ‰‡ ‚˚‚Â‰ÂÌ‡ Ì‡Ó‰ÌÓÈ ÒÂÎÂÍ-
ˆËÂÈ ÔÎÂÏÂÌ‡ÏË ÍÓ˜Â‚ÌËÍÓ‚ ‚ ÛÒÎÓ‚Ëflı ÍÛ„ÎÓ„Ó-
‰Ë˜ÌÓ„Ó Ô‡ÒÚ·Ë˘ÌÓ„Ó ÒÓ‰ÂÊ‡ÌËfl ‚ í‡‰ÊËÍËÒÚ‡ÌÂ
[3]. ÉËÒÒ‡ÒÍËÂ Ó‚ˆ˚ ı‡‡ÍÚÂËÁÛ˛ÚÒfl ÍÛÔÌ˚ÏË
‡ÁÏÂ‡ÏË Ë ÍÂÔÍËÏ ÍÓÒÚflÍÓÏ, ‚˚ÌÓÒÎË‚˚ Ë ıÓ-
Ó¯Ó ÔËÒÔÓÒÓ·ÎÂÌ˚ Í ‰ÎËÚÂÎ¸Ì˚Ï ÔÂÂıÓ‰‡Ï [3].
ÅÓÎÂÂ 50% Ó‚Âˆ ‚ êÂÒÔÛ·ÎËÍÂ ÔÂ‰ÒÚ‡‚ÎÂÌÓ ËÏÂÌ-
ÌÓ „ËÒÒ‡ÒÍÓÈ ÔÓÓ‰ÓÈ [1]. äÓÏÂ ÚÓ„Ó, ‰‡ÌÌ‡fl ÔÓ-
Ó‰‡ ËÒÔÓÎ¸ÁÛÂÚÒfl ‰Îfl ÛÎÛ˜¯ÂÌËfl ÏflÒÓÒ‡Î¸Ì˚ı Í‡-
˜ÂÒÚ‚ Í‡Í ÍÛ‰˛˜Ì˚ı, Ú‡Í Ë ‡·ÓË„ÂÌÌ˚ı ÔÓÓ‰
í‡‰ÊËÍËÒÚ‡Ì‡ Ë äË„ËÁËË [1, 3]. 

í‡‰ÊËÍÒÍ‡fl ÔÓÓ‰‡ ÔÓÎÛ˜ÂÌ‡ ‚ ÂÁÛÎ¸Ú‡ÚÂ ÒÎÓÊ-
ÌÓ„Ó ‚ÓÒÔÓËÁ‚Ó‰ËÚÂÎ¸ÌÓ„Ó ÒÍÂ˘Ë‚‡ÌËfl „ËÒÒ‡-
ÒÍËı Ï‡ÚÓÍ Ò Ò‡‡‰ÊËÌÒÍËÏË ·‡‡Ì‡ÏË Ò ‚‚Â‰ÂÌË-
ÂÏ ÌÂ·ÓÎ¸¯Ó„Ó ̃ ËÒÎ‡ ÎËÌÍÓÎ¸Ì-„ËÒÒ‡ÒÍËı ÔÓÏÂÒÂÈ.
í‡‰ÊËÍÒÍËÂ Ó‚ˆ˚ ÛÌ‡ÒÎÂ‰Ó‚‡ÎË ÎÛ˜¯ËÂ Í‡˜ÂÒÚ‚‡
ÓÚ Ï‡ÚÂËÌÒÍÓÈ (‚˚ÒÓÍËÂ ÏflÒÓÒ‡Î¸Ì˚Â Í‡˜ÂÒÚ‚‡)
Ë ÓÚˆÓ‚ÒÍÓÈ (ˆÂÌÌ‡fl ‰Îfl ÔÓËÁ‚Ó‰ÒÚ‚‡ ÍÓ‚Ó‚
¯ÂÒÚ¸) ÔÓÓ‰ [1, 4].

ÉÛÔÔ‡ Ô‡ÏËÒÍËı ÚÓÌÍÓÛÌÌ˚ı Ó‚Âˆ ·˚Î‡ ÔÓ-
ÎÛ˜ÂÌ‡ Ì‡ ÓÒÌÓ‚Â ‚ÓÒÔÓËÁ‚Ó‰ËÚÂÎ¸ÌÓ„Ó ÒÍÂ˘Ë-
‚‡ÌËfl Ï‡ÎÓÔÓ‰ÛÍÚË‚Ì˚ı ‰‡‚‡ÁÒÍËı Ó‚ˆÂÏ‡ÚÓÍ
Ò ·‡‡Ì‡ÏË ‚˛ÚÂÏ·Â„ÒÍÓÈ Ë ÍË„ËÁÒÍÓÈ ÔÓÓ‰
[1]. èÓÓ‰‡ ËÒÔÓÎ¸ÁÛÂÚÒfl Í‡Í ‰Îfl ÔÓÎÛ˜ÂÌËfl ‰ËÂ-
ÚË˜ÂÒÍÓ„Ó ÏflÒ‡, Ú‡Í Ë ‰Îfl ÔÓÎÛ˜ÂÌËfl ̄ ÂÒÚË. ÅÓ-
ÎÂÂ ÔÓ‰Ó·Ì‡fl ı‡‡ÍÚÂËÒÚËÍ‡ ÔÂÂ˜ËÒÎÂÌÌ˚ı ÔÓ-
Ó‰ ÔÂ‰ÒÚ‡‚ÎÂÌ‡ ‚ Ú‡·ÎËˆÂ 1. 

çÂÒÏÓÚfl Ì‡ ÔÓÔÛÎflÌÓÒÚ¸ ÔÂ‰ÒÚ‡‚ÎÂÌÌ˚ı ÔÓ-
Ó‰ ‚ í‡‰ÊËÍËÒÚ‡ÌÂ, ‰Ó Ì‡ÒÚÓfl˘Â„Ó ÏÓÏÂÌÚ‡ ÌÂ
ÔÓ‚Ó‰ËÎÓÒ¸ Ëı ËÒÒÎÂ‰Ó‚‡ÌËÂ Ò ÔÓÏÓ˘¸˛ Ñçä-Ï‡-
ÍÂÓ‚. Ç˚·Ó ÏËÍÓÒ‡ÚÂÎÎËÚÓ‚, ËÎË STR-Ï‡ÍÂ-
Ó‚, ı‡‡ÍÚÂËÁÛ˛˘ËıÒfl ‚˚ÒÓÍÓÈ ËÌÙÓÏ‡ÚË‚ÌÓ-
ÒÚ¸˛ Ë ÔÓÎËÏÓÙËÁÏÓÏ, ÔÓÁ‚ÓÎËÚ ÔÓÎÛ˜ËÚ¸ ‰‡Ì-
Ì˚Â Ó „ÂÌÂÚË˜ÂÒÍÓÏ ‡ÁÌÓÓ·‡ÁËË Ë ÒÓ‚ÂÏÂÌÌÓÏ
ÒÓÒÚÓflÌËË ‡ÎÎÂÎÓÙÓÌ‰‡ ÎÓÍ‡Î¸Ì˚ı ÔÓÓ‰ Ó‚Âˆ. 

ñÂÎ¸ Ë ÏÂÚÓ‰ËÍ‡ ËÒÒÎÂ‰Ó‚‡ÌËÈ. ñÂÎ¸˛ Ì‡ÒÚÓfl-
˘ÂÈ ‡·ÓÚ˚ fl‚ËÎ‡Ò¸ ı‡‡ÍÚÂËÒÚËÍ‡ ‡ÎÎÂÎÓÙÓÌ-
‰‡, ÓˆÂÌÍ‡ „ÂÌÂÚË˜ÂÒÍÓ„Ó ‡ÁÌÓÓ·‡ÁËfl Ë ËÁÛ˜ÂÌËÂ
„ÂÌÂÚË˜ÂÒÍËı ‚Á‡ËÏÓÓÚÌÓ¯ÂÌËÈ ÔÂ‰ÒÚ‡‚ËÚÂÎÂÈ ÔÓ-
Ó‰ Ó‚Âˆ í‡‰ÊËÍËÒÚ‡Ì‡ Ò ÔÓÏÓ˘¸˛ STR-Ï‡ÍÂÓ‚. 

ÅËÓÎÓ„Ë˜ÂÒÍËÏ Ï‡ÚÂË‡ÎÓÏ ‰Îfl ÏÓÎÂÍÛÎflÌÓ-
„ÂÌÂÚË˜ÂÒÍÓ„Ó ËÒÒÎÂ‰Ó‚‡ÌËfl ÒÎÛÊËÎË Û¯Ì˚Â ‚˚-
˘ËÔ˚, ÓÚÓ·‡ÌÌ˚Â ÓÚ Ó‚Âˆ Ú‡‰ÊËÍÒÍÓÈ (n=14),
ÚÓÌÍÓÛÌÌÓÈ (n=4) Ë „ËÒÒ‡ÒÍÓÈ ÔÓÓ‰ (n=15).
ê‡·ÓÚ‡ ‚˚ÔÓÎÌÂÌ‡ Ì‡ ·‡ÁÂ Î‡·Ó‡ÚÓËË ÏÓÎÂÍÛ-
ÎflÌ˚ı ÓÒÌÓ‚ ÒÂÎÂÍˆËË îÉÅçì îçñ ÇàÜ ËÏ.
ã. ä. ùÌÒÚ‡. Ñçä ‚˚‰ÂÎflÎË Ò ÔÓÏÓ˘¸˛ Ì‡·ÓÓ‚
Ñçä-ùÍÒÚ‡Ì (áÄé «ëËÌÚÓÎ», êÓÒÒËfl) Ë «COr-
DIS ùäëíêÄäí» (ééé «ÉÓ‰ËÁ», êÓÒÒËfl) ‚ ÒÓ-
ÓÚ‚ÂÚÒÚ‚ËË Ò ÔÓÚÓÍÓÎ‡ÏË ÙËÏ-ÔÓËÁ‚Ó‰ËÚÂÎÂÈ. 

àÒÒÎÂ‰Ó‚‡ÌËÂ ÔÓ‚Ó‰ËÎÓÒ¸ ÔÓ 11 ÏËÍÓÒ‡ÚÂÎ-
ÎËÚÌ˚Ï ÎÓÍÛÒ‡Ï, ‚ ÚÓÏ ̃ ËÒÎÂ OarCP49, INRA063,
HSC, OarAE129, MAF214, OarFCB11, INRA005, 
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í‡·ÎËˆ‡ 1. ï‡‡ÍÚÂËÒÚËÍ‡ ËÁÛ˜‡ÂÏ˚ı ÔÓÓ‰ Ó‚Âˆ í‡‰ÊËÍËÒÚ‡Ì‡

è‡‡ÏÂÚ
èÓÓ‰‡ („ÛÔÔ‡)

ÉËÒÒ‡ÒÍ‡fl í‡‰ÊËÍÒÍ‡fl è‡ÏËÒÍËÂ ÚÓÌÍÓÛÌÌ˚Â

ç‡Ô‡‚ÎÂÌËÂ 
ÔÓ‰ÛÍÚË‚ÌÓÒÚË åflÒÓ-Ò‡Î¸ÌÓÂ åflÒÓ-Ò‡Î¸ÌÓÂ, 

¯ÂÒÚÌÓÂ (ÍÓ‚Ó‚ÓÂ) åflÒÓ-¯ÂÒÚÌÓÂ

íËÔ ¯ÂÒÚË ÉÛ·‡fl èÓÎÛ„Û·‡fl íÓÌÍ‡fl

íËÔ ı‚ÓÒÚ‡ äÛ‰˛Í äÛ‰˛Í íÓ˘ËÈ

ÜË‚‡fl Ï‡ÒÒ‡ 135–140 Í„ ·‡‡Ì˚, 
85–90 Í„ Ï‡ÚÍË

100–100 Í„ ·‡‡Ì˚, 
60–70 Í„ Ï‡ÚÍË

85–90 Í„ ·‡‡Ì˚, 
55–60 Í„ Ï‡ÚÍË

èÓ‰ÛÍÚË‚ÌÓÒÚ¸
èËÓÒÚ˚ ÊË‚ÓÈ Ï‡ÒÒ˚ 

ÔÓ 280–300 „/ÒÛÚ. 
ì·ÓÈÌ˚È ‚˚ıÓ‰ ‰Ó 65%

ç‡ÒÚË„ ÌÂÏ˚ÚÓÈ ¯ÂÒÚË ÓÚ
2,5 (‰Ó 4–6 Í„). ì·ÓÈÌ˚È 
‚˚ıÓ‰ 51–53% (‰Ó 60%.)

ì·ÓÈÌ˚È ‚˚ıÓ‰ 52–53% (‰Ó
57%). ç‡ÒÚË„ 4–7 Í„, ‚˚ıÓ‰

˜ËÒÚÓ„Ó ‚ÓÎÓÍÌ‡ 50–52%.

èÎÓ‰Ó‚ËÚÓÒÚ¸ 101–103 (‰Ó 115) 100–105 120–125

èÎÂÏÂÌÌ‡fl ·‡Á‡ èá «ÉËÒÒ‡» , îï «ÑËÎ¯Ó‰»,
äèèï «Å‡‡Í‡Ú»

èá ËÏ. òÂÌ‡Á‡Ó‚‡ 
ïÛÓëÓÌÒÍÓ„Ó, 

èîï «í‡‰ÊËÍËÒÚ‡Ì»

èï «ë‡„Ë‰‡¯Ú», 
«ä‡Ì„ÛÚ» Ë «éÎÛ˜‡·ÛÎÓÍ»,

«íÂ·‡Î‡È».

èËÏÂ˜‡ÌËÂ: ÒÓÒÚ‡‚ÎÂÌ‡ ÔÓ ‰‡ÌÌ˚Ï ê‡ıËÏÓ‚‡ ò. í. Ë ê‡‰Ê‡·Ó‚‡ ç. Ä. [1].
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SPS113, INRA23, MAF65 Ë McM527, ÍÓÚÓ˚Â
·˚ÎË Ó·˙Â‰ËÌÂÌ˚ ‚ ‰‚Â ÏÛÎ¸ÚËÔÎÂÍÒÌ˚Â Ô‡ÌÂÎË.
àÒÒÎÂ‰Ó‚‡ÌËÂ ÔÓÎËÏÓÙËÁÏ‡ ‚ ÔÂÂ˜ËÒÎÂÌÌ˚ı
ÎÓÍÛÒ‡ı ‚˚ÔÓÎÌflÎË Ì‡ „ÂÌÂÚË˜ÂÒÍÓÏ ‡Ì‡ÎËÁ‡ÚÓÂ
ABI3130xl («Applied Biosystems», ëòÄ). ê‡ÁÏÂ˚
‡ÎÎÂÎÂÈ ÔÓÎÛ˜ÂÌ˚ Ò ËÒÔÓÎ¸ÁÓ‚‡ÌËÂÏ ÔÓ„‡ÏÏÌÓ-
„Ó Ó·ÂÒÔÂ˜ÂÌËfl Gene Mapper v. 4 («Applied Biosy-
stems», ëòÄ). 

Ç ÔÓ„‡ÏÏÂ GenAIEx 6.503 [5] ‡ÒÒ˜ËÚ‡Ì˚:
ÒÂ‰ÌÂÂ ̃ ËÒÎÓ ‡ÎÎÂÎÂÈ Ì‡ ÎÓÍÛÒ, ̋ ÙÙÂÍÚË‚ÌÓÂ ̃ ËÒ-
ÎÓ ‡ÎÎÂÎÂÈ, ̃ ËÒÎÓ ËÌÙÓÏ‡ÚË‚Ì˚ı ‡ÎÎÂÎÂÈ, ÍÓÚÓ-
˚Â ‚ÒÚÂ˜‡˛ÚÒfl Ò ̃ ‡ÒÚÓÚÓÈ ·ÓÎÂÂ 5 %, ÓÊË‰‡ÂÏ‡fl
Ë Ì‡·Î˛‰‡ÂÏ‡fl „ÂÚÂÓÁË„ÓÚÌÓÒÚ¸, ÍÓ˝ÙÙËˆËÂÌÚ
ËÌ·Ë‰ËÌ„‡. 

ëÚÂÔÂÌ¸ „ÂÌÂÚË˜ÂÒÍÓÈ ‰ËÙÙÂÂÌˆË‡ˆËË ÔÓÓ‰
ÓˆÂÌË‚‡ÎË ÔÓ ÁÌ‡˜ÂÌËflÏ ÔÓÍ‡Á‡ÚÂÎfl FST [6] Ë „Â-
ÌÂÚË˜ÂÒÍËÏ ‰ËÒÚ‡ÌˆËflÏ ÔÓ å. çÂ˛ (DN) [7], ‡Ò-
Ò˜ËÚ‡ÌÌ˚Ï ÔÓÔ‡ÌÓ. Ç ÔÓ„‡ÏÏÂ PAST [8] ÔÓ ÏÂ-
ÚÓ‰Û ÌÂ‚Á‚Â¯ÂÌÌÓ„Ó ÔÓÔ‡ÌÓ„Ó ÒÂ‰ÌÂ„Ó (UPGMA)
ÔÓÒÚÓÂÌÓ ÙËÎÓ„ÂÌÂÚË˜ÂÒÍÓÂ ‰Â‚Ó, ‚ËÁÛ‡ÎËÁËÛ˛-
˘ÂÂ Ï‡ÚËˆÛ „ÂÌÂÚË˜ÂÒÍËı ‰ËÒÚ‡ÌˆËÈ ÔÓ å. çÂ˛. 

èËÌ‡‰ÎÂÊÌÓÒÚ¸ ÓÒÓ·Ë Í Ò‚ÓÂÏÛ ÍÎ‡ÒÚÂÛ ·˚-
Î‡ ÔÓ‡Ì‡ÎËÁËÓ‚‡Ì‡ ‚ ÔÓ„‡ÏÏÂ Structure 2.3.4
[9] ·ÂÁ ‚‚Â‰ÂÌËfl ÔÂ‰‚‡ËÚÂÎ¸ÌÓÈ ËÌÙÓÏ‡ˆËË
Ó ÔÓËÒıÓÊ‰ÂÌËË Ó‚Âˆ. 

êÂÁÛÎ¸Ú‡Ú˚. Ç Ú‡·ÎËˆÂ 2 ÔÓ‰ÂÏÓÌÒÚËÓ‚‡-
Ì˚ ÓÒÌÓ‚Ì˚Â ÔÓÍ‡Á‡ÚÂÎË, ı‡‡ÍÚÂËÁÛ˛˘ËÂ ‡Î-
ÎÂÎÓÙÓÌ‰ Ë ÛÓ‚ÂÌ¸ „ÂÌÂÚË˜ÂÒÍÓ„Ó ‡ÁÌÓÓ·‡ÁËfl.
èÓ ÒÂ‰ÌÂÏÛ ÍÓÎË˜ÂÒÚ‚Û ‡ÎÎÂÎÂÈ Ì‡ ÎÓÍÛÒ „ÛÔ-
Ô‡ Ú‡‰ÊËÍÒÍËı Ó‚Âˆ ÌÂÁÌ‡˜ËÚÂÎ¸ÌÓ ÔÂ‚ÓÒıÓ‰ËÎ‡
„ÛÔÔÛ „ËÒÒ‡ÒÍËı Ó‚Âˆ: 7,73 Ë 7,27 ‡ÎÎÂÎÂÈ, ÒÓ-
ÓÚ‚ÂÚÒÚ‚ÂÌÌÓ. ùÙÙÂÍÚË‚ÌÓÂ ˜ËÒÎÓ ‡ÎÎÂÎÂÈ ‚‡¸-
ËÓ‚‡Î‡ ÓÚ ÏËÌËÏ‡Î¸ÌÓ„Ó Û „ÛÔÔ˚ ÚÓÌÍÓÛÌÌ˚ı
Ó‚Âˆ (2,81±0,37) ‰Ó Ï‡ÍÒËÏ‡Î¸ÌÓ„Ó Û „ÛÔÔ˚ Ú‡‰-
ÊËÍÒÍËı Ó‚Âˆ (5,16±0,81). ÇÒÂ ‡ÎÎÂÎË, Ë‰ÂÌÚË-

ÙËˆËÓ‚‡ÌÌ˚Â Û Ó‚Âˆ ÚÓÌÍÓÛÌÌÓÈ ÔÓÓ‰˚, ·˚ÎË
ËÌÙÓÏ‡ÚË‚Ì˚ÏË, ‚ ÚÓ ‚ÂÏfl Í‡Í 74,1% Ë 67,5%
‡ÎÎÂÎÂÈ Û Ó‚Âˆ Ú‡‰ÊËÍÒÍÓÈ Ë „ËÒÒ‡ÒÍÓÈ ÔÓÓ‰,
ÒÓÓÚ‚ÂÚÒÚ‚ÂÌÌÓ, ‚ÒÚÂ˜‡ÎËÒ¸ Ò ̃ ‡ÒÚÓÚÓÈ ·ÓÎÂÂ 5%.
ÇÓ ‚ÒÂı ËÁÛ˜‡ÂÏ˚ı ‚˚·ÓÍ‡ı Ó‚Âˆ Ó·Ì‡ÛÊÂÌ˚
ÔË‚‡ÚÌ˚Â ‡ÎÎÂÎË, ÍÓÚÓ˚Â ‚ÒÚÂ˜‡ÎËÒ¸ ÚÓÎ¸ÍÓ
Û Ó‰ÌÓÈ ËÁ „ÛÔÔ, ‡ ËÏÂÌÌÓ: 2,36; 1,64 Ë 2,09 ‡Î-
ÎÂÎÂÈ Û Ó‚Âˆ Ú‡‰ÊËÍÒÍÓÈ, ÚÓÌÍÓÛÌÌÓÈ Ë „ËÒÒ‡-
ÒÍËı ÔÓÓ‰, ÒÓÓÚ‚ÂÚÒÚ‚ÂÌÌÓ.

èË ÓˆÂÌÍÂ ÛÓ‚Ìfl „ÂÌÂÚË˜ÂÒÍÓ„Ó ‡ÁÌÓÓ·‡-
ÁËfl ÛÒÚ‡ÌÓ‚ÎÂÌÓ, ˜ÚÓ Ì‡Ë·ÓÎ¸¯ËÈ ÛÓ‚ÂÌ¸ Ì‡-
·Î˛‰‡ÂÏÓÈ „ÂÚÂÓÁË„ÓÚÌÓÒÚË ·˚Î Á‡ÙËÍÒËÓ‚‡Ì
Û Ó‚Âˆ Ú‡‰ÊËÍÒÍÓÈ ÔÓÓ‰˚ (Ú‡·Î. 3). ÇÓ ‚ÒÂı ‚˚-
·ÓÍ‡ı Ì‡·Î˛‰‡ÎÒfl ‰ÂÙËˆËÚ „ÂÚÂÓÁË„ÓÚ, ÍÓÚÓ˚È
ÒÓÓÚ‚ÂÒÚ‚Ó‚‡Î ÔÓÎÓÊËÚÂÎ¸Ì˚Ï ÁÌ‡˜ÂÌËflÏ ÍÓ˝ÙÙË-
ˆËÂÌÚ‡ ËÌ·Ë‰ËÌ„‡ Ë ‚‡¸ËÓ‚‡Î ÓÚ 8,2% Û Ó‚Âˆ
Ú‡‰ÊËÍÒÍÓÈ Ë 10,2% „ËÒÒ‡ÒÍÓÈ ÔÓÓ‰˚ ‰Ó 18,2%
Û Ó‚Âˆ ÚÓÌÍÓÛÌÌÓÈ ÔÓÓ‰˚. èÓÎÛ˜ÂÌÌ˚Â ÛÏÂ-
ÂÌÌÓ-‚˚ÒÓÍËÂ ÁÌ‡˜ÂÌËfl ÍÓ˝ÙÙËˆËÂÌÚ‡ ËÌ·Ë‰ËÌ-
„‡, ÒÍÓÂÂ ‚ÒÂ„Ó, Ò‚flÁ‡Ì˚ Ò ÚÂÏ, ̃ ÚÓ ÔÓ·˚ ‰Îfl ‡Ì‡-
ÎËÁ‡ ·˚ÎË ÓÚÓ·‡Ì˚ Û Ó‰ÒÚ‚ÂÌÌ˚ı ÊË‚ÓÚÌ˚ı.
áÌ‡˜ÂÌËfl ËÌÙÓÏ‡ˆËÓÌÌÓ„Ó ËÌ‰ÂÍÒ‡ òÂÌÌÓÌ‡
ÓÚ 1,5 Ë ‚˚¯Â Û Ú‡‰ÊËÍÒÍÓÈ Ë „ËÒÒ‡ÒÍÓÈ ÔÓÓ‰
Ò‚Ë‰ÂÚÂÎ¸ÒÚ‚Ó‚‡ÎË Ó ‰ÓÒÚ‡ÚÓ˜ÌÓÏ ÛÓ‚ÌÂ ·ËÓ‡Á-
ÌÓ·‡ÁËfl ‚ ˝ÚËı „ÛÔÔ‡ı. 

ç‡ ËÒÛÌÍÂ 1 ÔÂ‰ÒÚ‡‚ÎÂÌ˚ ÂÁÛÎ¸Ú‡Ú˚ ‡Ì‡-
ÎËÁ‡ ÔÓ ÓÔÂ‰ÂÎÂÌË˛ ÔÓÔÛÎflˆËÓÌÌÓÈ ÔËÌ‡‰-
ÎÂÊÌÓÒÚË ÓÒÓ·ÂÈ. èÓÍ‡Á‡ÌÓ, ̃ ÚÓ, ÌÂÒÏÓÚfl Ì‡ ÌÂ-
ÍÓÚÓÛ˛ „ÂÌÂÚË˜ÂÒÍÛ˛ ·ÎËÁÓÒÚ¸ Ó‚Âˆ „ËÒÒ‡ÒÍÓÈ
Ë Ú‡‰ÊËÍÒÍÓÈ ÔÓÓ‰, 100% ÓÒÓ·ÂÈ Í‡Ê‰ÓÈ ËÁ ÔÓ-
Ó‰ ·˚ÎË „ÂÌÂÚË˜ÂÒÍË ÓÚÌÂÒÂÌ˚ Í ÒÓ·ÒÚ‚ÂÌÌÓÈ
ÔÓÓ‰Â.

ç‡ ËÒÛÌÍÂ 2 ÔÓ‰ÂÏÓÌÒÚËÓ‚‡ÌÓ ÙËÎÓ„ÂÌÂ-
ÚË˜ÂÒÍÓÂ ‰ÂÂ‚Ó „ÂÌÂÚË˜ÂÒÍËı ‚Á‡ËÏÓÓÚÌÓ¯ÂÌËÈ
ÏÂÊ‰Û Ó‚ˆ‡ÏË Ú‡‰ÊËÍÒÍÓÈ, ÚÓÌÍÓÛÌÌÓÈ Ë „ËÒÒ‡-
ÒÍÓÈ ÔÓÓ‰. ÉÛÔÔ‡ ÚÓÌÍÓÛÌÌ˚ı Ó‚Âˆ Ó·‡ÁÛÂÚ
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í‡·ÎËˆ‡ 2. ï‡‡ÍÚÂËÒÚËÍ‡ ‡ÎÎÂÎÓÙÓÌ‰‡ Ó‚Âˆ Ú‡‰ÊËÍÒÍÓÈ, ÚÓÌÍÓÛÌÌÓÈ Ë „ËÒÒ‡ÒÍÓÈ ÔÓÓ‰

èÓÓ‰‡ n ëÂ‰ÌÂÂ ˜ËÒÎÓ ‡ÎÎÂÎÂÈ ùÙÙÂÍÚË‚ÌÓÂ ˜ËÒÎÓ 
‡ÎÎÂÎÂÈ

àÌÙÓÏ‡ÚË‚ÌÓÂ ˜ËÒÎÓ 
‡ÎÎÂÎÂÈ

í‡‰ÊËÍÒÍ‡fl 14 7,73±0,91 5,16±0,81 5,73±0,60

íÓÌÍÓÛÌÌ‡fl 4 3,36±0,47 2,81±0,37 3,36±0,47

ÉËÒÒ‡ÒÍ‡fl 15 7,27±1,18 4,54±0,89 4,91±0,78

èËÏÂ˜‡ÌËÂ: *n — ÍÓÎË˜ÂÒÚ‚Ó „ÓÎÓ‚ ‚ ‚˚·ÓÍÂ; ‚ÒÂ ÔÓÍ‡Á‡ÚÂÎË ‡ÒÒ˜ËÚ‡Ì˚ Ì‡ 1 ÏËÍÓÒ‡ÚÂÎÎËÚÌ˚È ÎÓÍÛÒ. 

í‡·ÎËˆ‡ 3. ìÓ‚ÂÌ¸ „ÂÌÂÚË˜ÂÒÍÓ„Ó ‡ÁÌÓÓ·‡ÁËfl Ó‚Âˆ Ú‡‰ÊËÍÒÍÓÈ, 
ÚÓÌÍÓÛÌÌÓÈ Ë „ËÒÒ‡ÒÍÓÈ ÔÓÓ‰

èÓÓ‰‡ n
ÉÂÚÂÓÁË„ÓÚÌÓÒÚ¸ äÓ˝ÙÙËˆËÂÌÚ 

ËÌ·Ë‰ËÌ„‡ àÌ‰ÂÍÒ òÂÌÌÓÌ‡ 
ç‡·Î˛‰‡ÂÏ‡fl éÊË‰‡ÂÏ‡fl 

í‡‰ÊËÍÒÍ‡fl 14 0,675± 0,068 0,757±0,036 0,104 1,709±0,143

íÓÌÍÓÛÌÌ‡fl 4 0,409±0,091 0,591±0,068 0,302 1,065±0,139

ÉËÒÒ‡ÒÍ‡fl 15 0,562±0,098 0,664±0,080 0,182 1,523±0,219
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ÓÚ‰ÂÎ¸ÌÛ˛ ‚ÂÚ‚¸, ‚ ÚÓ ‚ÂÏfl Í‡Í ÊË‚ÓÚÌ˚Â „ËÒ-
Ò‡ÒÍÓÈ Ë Ú‡‰ÊËÍÒÍÓÈ ÔÓÓ‰ Ó·‡ÁÛÂÚ ÍÎ‡ÒÚÂ, ̃ ÚÓ
fl‚ÎflÂÚÒfl ÎÓ„Ë˜Ì˚Ï, Ú‡Í Í‡Í „ËÒÒ‡ÒÍ‡fl ÔÓÓ‰‡
·˚Î‡ ËÒÔÓÎ¸ÁÓ‚‡Ì‡ ÔË ‚˚‚Â‰ÂÌËË Ú‡‰ÊËÍÒÍÓÈ
ÔÓÓ‰˚ [4].

áÌ‡˜ÂÌËfl ÔÓÍ‡Á‡ÚÂÎfl Fst Ú‡ÍÊÂ ÔÓ‰Ú‚ÂÊ‰‡˛Ú
·ÓÎÂÂ ·ÎËÁÍÛ˛ „ÂÌÂÚË˜ÂÒÍÛ˛ Ò‚flÁ¸ Ó‚Âˆ „ËÒÒ‡ÒÍÓÈ
Ë Ú‡‰ÊËÍÒÍÓÈ ÔÓÓ‰ (Fst=0,123) Ë ÓÚ‰‡ÎÂÌÌÓÒÚ¸
ÚÓÌÍÓÛÌÌÓÈ ÔÓÓ‰˚ (Fst=0,189 Ë 0,239 Ò Ú‡‰ÊËÍ-
ÒÍÓÈ Ë „ËÒÒ‡ÒÍÓÈ ÔÓÓ‰‡ÏË, ÒÓÓÚ‚ÂÚÒÚ‚ÂÌÌÓ). 

ÑÎfl ÛÒÚ‡ÌÓ‚ÎÂÌËfl ÔËÌ‡‰ÎÂÊ-
ÌÓÒÚË ÓÒÓ·Ë Í Ò‚ÓÂÈ ÔÓÔÛÎflˆËË ·˚Î
ÔÓ‚Â‰ÂÌ ÍÎ‡ÒÚÂÌ˚È ‡Ì‡ÎËÁ ‚ ÔÓ-
„‡ÏÏÂ STRUCTURE Ò ‚˚·ÓÓÏ
Ì‡Ë·ÓÎÂÂ ‚ÂÓflÚÌÓ„Ó ̃ ËÒÎ‡ ÔÓÔÛÎfl-
ˆËÈ (K), ‡‚ÌÓ„Ó 3 (ËÒ. 3). Ç ˆÂ-
ÎÓÏ, ÓÒÓ·Ë ·˚ÎË ˜ÂÚÍÓ ÓÚÌÂÒÂÌ˚
Í Ò‚ÓÂÈ ÔÓÓ‰Â, Ó ̃ ÂÏ Ò‚Ë‰ÂÚÂÎ¸ÒÚ‚Û-
ÂÚ ÙÓÏËÓ‚‡ÌËÂ Ó·ÓÒÓ·ÎÂÌÌ˚ı ÍÎ‡-
ÒÚÂÓ‚. áÌ‡˜ÂÌËfl ÍËÚÂËfl ̃ ÎÂÌÒÚ‚‡
‚ Ò‚ÓÂÈ „ÛÔÔÂ (ËÎË ÍËÚÂËfl Q)
‚‡¸ËÓ‚‡ÎË ÓÚ 0,812 ‰Ó 0,994 ‚ ‚˚-
·ÓÍÂ Ó‚Âˆ Ú‡‰ÊËÒÍÓÈ ÔÓÓ‰˚, ÓÚ
0,980 ‰Ó 0,996 — ‚ ‚˚·ÓÍÂ ÚÓÌÍÓ-
ÛÌÌÓÈ ÔÓÓ‰˚ Ë ÓÚ 0,848 ‰Ó 0,994 —
‚ ‚˚·ÓÍÂ „ËÒÒ‡ÒÍÓÈ ÔÓÓ‰˚. ëÂ‰-

ÌËÂ ÁÌ‡˜ÂÌËfl ÍËÚÂËfl ˜ÎÂÌÒÚ‚‡ ‚ Ò‚ÓÂÏ ÍÎ‡-
ÒÚÂÂ ·˚ÎË ‚˚ÒÓÍËÏË ‚Ó ‚ÒÂı „ÛÔÔ‡ı Ë ÒÓÒÚ‡-
‚ËÎË Q1/3= 0,967±0,014; Q2/3=0,990±0,004 
Ë Q3/3=0,971±0,010 ‰Îfl Ó‚Âˆ Ú‡‰ÊËÍÒÍÓÈ, ÚÓÌ-
ÍÓÛÌÌÓÈ Ë „ËÒÒ‡ÒÍÓÈ ÔÓÓ‰, ÒÓÓÚ‚ÂÚÒÚ‚ÂÌÌÓ. 

Ç˚‚Ó‰˚. êÂÍÓÏÂÌ‰‡ˆËË. Ç Ì‡ÒÚÓfl˘ÂÈ ‡·Ó-
ÚÂ ·˚ÎÓ ÔÓÍ‡Á‡ÌÓ, ̃ ÚÓ Ó‚ˆ˚ „ËÒÒ‡ÒÍÓÈ, Ú‡‰ÊËÍ-
ÒÍÓÈ ÔÓÓ‰ Ë Ô‡ÏËÒÍÓÈ ÚÓÌÍÓÛÌÌÓÈ „ÛÔÔ˚
fl‚Îfl˛ÚÒfl ˜ÂÚÍÓ Ó·ÓÒÓ·ÎÂÌÌ˚ÏË. ÇÌÛÚË ‚˚·Ó-
ÓÍ ÓÚÏÂ˜ÂÌ‡ ‚˚ÒÓÍ‡fl ÍÓÌÒÓÎË‰‡ˆËfl, ̃ ÚÓ Ò‚Ë‰Â-
ÚÂÎ¸ÒÚ‚ÛÂÚ Ó ̃ ËÒÚÓÔÓÓ‰ÌÓÏ ‡Á‚Â‰ÂÌËË Ë ÛÒÚÓ-
fl‚¯ÂÏÒfl „ÂÌÓÙÓÌ‰Â ÔÂ‰ÒÚ‡‚ÎÂÌÌ˚ı ÊË‚ÓÚÌ˚ı.
ÑÎfl ·ÓÎÂÂ ‰ÓÒÍÓÌ‡Î¸ÌÓ„Ó „ÂÌÂÚË˜ÂÒÍÓ„Ó ‡Ì‡ÎË-
Á‡ ÎÓÍ‡Î¸Ì˚ı ÔÓÓ‰ í‡‰ÊËÍËÒÚ‡Ì‡ ÌÂÓ·ıÓ‰ËÏÓ
Û‚ÂÎË˜ËÚ¸ ÍÓÎË˜ÂÒÚ‚Ó ËÒÒÎÂ‰ÛÂÏ˚ı „ÓÎÓ‚. 

ГЕНЕТИКА И РАЗВЕДЕНИЕ ЖИВОТНЫХ 1/2019

Т. Е. Денискова и др. ©

Рис. 1. Определение популяционной принадлежности особей

Рис. 2. Филогенетическое дерево генетических
взаимоотношений между овцами таджикской, тонкорунной

и гиссарской пород  построенное на основе матрицы
попарных генетических дистанций по М. Нею

Рис. 3. Структура популяций овец таджикской, тонкорунной и гиссарской пород
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Deniskova T.1, Radjabov N.1, 2, Makhmadshoev A.2, Bagirov V.1, Zinovieva N.1

Genetic assessment of local sheep breeds of the Republic 
of Tajikistan based on STR markers

Abstract. The natural conditions of the Republic of Tajikistan had promoted the rise of sheep breeding. In
this regard, many hardy and highly productive local breeds were obtained. Here, we presented a genetic study
of the Gissar, Tajik and Pamir fine-fleeced sheep based on microsatellites. The polymorphism of 11 STR loci
was studied using a genetic analyzer. Statistical processing and data visualization were performed in software
GenAIEx 6.503, PAST and Structure 2.3.4. The effective number of alleles varied from 2.81 in the group of fine-
fleeced sheep to 5.16 in the group of Tajik sheep. There were found 5,73; 3.36 and 4.91 informative alleles per
locus in the Tajik, fine-fleeced and Gissar sheep, respectively. The highest level of genetic diversity was identified
in the Tajik sheep. In all groups, there was a deficit of heterozygotes, which was 8.2%; 10.2% and 18.2% in the
Tajik, Gissar and Pamir fine-fleeced sheep breeds, respectively. Based on the matrix of Nei`s genetic distances,
a phylogenetic tree was constructed using UPGMA method. The Gissar and Tajik sheep formed a cluster ac-
cording their common origin. The pairwise Fst values showed a moderate differentiation and were 0.123 between
the Gissar and Tajik sheep; 0.189 between the Pamir fine-wool and Tajik sheep and 0.239 between the Gissar
and Pamir fine-wool sheep. To establish the individual assignment to a group, cluster analysis was performed
in STRUCTURE. All sheep were assigned to their own clusters. The average values of the membership criterion
in own cluster were high in all groups and were to Q1/3=0.967±0.014; Q2/3=0.990±0.004 and Q3/3=0.971±0.010 for
the Tajik, Pamir fine-fleeced and Gissar sheep, respectively. Thus, the studied sheep groups are clearly differ-
entiated and are characterized by high withinbreed consolidation. Research will be continued on a larger sample.

Key words: domestic sheep; local breeds; Gissar breed; allele pool; genetic diversity; STR markers; identi-
fication.

7Генетическая характеристика локальных пород овец Республики Таджикистан на основе 
применения STR-маркеров
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